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Souhrn

Vletech 2015-2016 probihal strukturovany monitoring velkych Selem a kocky divoké v 44
evropsky vyznamnych lokalitach a v jejich okoli. Hlavnim cilem bylo prinést srovnatelna data o
aktualnim vyskytu velkych $elem predevsim v severnich a vychodnich Cechach a v karpatské
¢asti CR a vytvorit zaklad pro strukturovany monitoring populaci, provadény jednotnou
metodikou. Mezi hlavni metody pattilo sledovani pobytovych znakd, fotomonitoring, geneticky
monitoring a habitatové analyzy.

Hlavni zjisténi:

Celkem bylo aktivné sledovano 241 kvadrati sité 5 x 5 km; vyskyt rysa byl vérohodné
zjiStén v 37 kvadratech, vlk v 24 a medvéd v 8 kvadratech; dosud se jednalo o plosné
nejrozsahlejsi systematicky monitoring velkych $elem na tizemi CR.

Mimo jihozapadni Cechy (kde monitoring nebyl zaméien) je jedinou oblasti, kde se rys
ostrovid rozmnoZzuje, oblast Beskyd (Moravskoslezské Beskydy a Javorniky). V zimé
2015/2016 zde bylo pomoci deterministického monitoringu rozliSeno 10 rdaznych
jedinci vCetné 5 samic, kterym se béhem léta 2015 narodilo minimalné 11 kotat
(primérné 2,2 mlad'ata na samici). V severovychodni ¢asti Moravskoslezskych Beskyd
a ve Vsetinskych vrsich se vsak rys vyskytuje pouze sporadicky nebo viibec; celkova
populacni hustota je tak relativné nizka: zhruba 1 rys na 200 km?Z.

Geneticka variabilita beskydské populace dosahuje strednich hodnot srovnatelnych se
slovenskou populaci. Zejména jedinci z Javornikii jsou si blizce ptibuzni a dochazi zde ke
kriZeni mezi rodici a jejich potomky, na drovni populace se vSak efekt inbreedingu zatim
neprojevuje.

V Jizerskych horach, Krkonosich a v Jesenikach byl rys zjistén pouze ojedinéle. Podarilo
se ziskat vzorek jedince z Jizerskych hor, ktery se zda geneticky odliSny od jedinci
z Beskyd, ze Slovenska nebo Sumavy a pravdépodobné se nejedna o poddruh rysa
karpatského.

Stiedoevropska niZinna populace vlka expanduje i na uzemi CR. Byla potvrzena
reprodukce ve dvou smeckach: v Ralské pahorkatiné a na Broumovsku. Rzna mira
frekvence nalezi pobytovych znakl vlka byla dale zjisténa z Beskyd, SirSiho okoli
Jesenikd, Jizerskych hor, ze Sluknovského vybézku a z Krusnych hor. Geneticky piivod
zvitat zaznamenanych mimo severni a vychodni Cechy nebyl zji$tén. Dlouhodobé
sporadicky vyskyt vlkii v Beskydech je pravdépodobné stdle ovliviiovan lovem na
Slovensku.

Byla zji$téna ptitomnost kifZence vlka a psa pobliz Rumburku v severnich Cechach, coz
zFejmé souvisi s malou populacni hustotou na okraji expandujici populace. Jedna se o
ojedinély jev a od roku 2003 jediny potvrzeny pripad hybridizace zaznamenany v ramci
celé stredoevropské niZinné populace. Tato populace ma mirné nizsi genetickou
variabilitu nez karpatska populace, coz muiZze souviset s efekty hrdla lahve a dalsimi
demografickymi procesy na okraji arealu.

Piitomnost medvéda hnédého a kocky divoké byla v ramci projektu potvrzena jen
v oblasti moravsko-slovenského pomezi, na izemi CR vZdy jen samostatni jedinci bez
znamek reprodukce. Vyhledové ale nelze Casté€jsi vyskyt zejména kocky divoké vyloucit,
recentné je kocka divoka doloZena také z PoSumavi.



1. Uvod

Velké Selmy v poslednich desetiletich obnovuji své populace ve vétsiné evropskych zemi.
vroce 1998 v Polsku vici rekolonizovali zapad zemé a mezi lety 2002-2012 se rozrostli
z nékolika jedincli na zhruba 140 v 30 rodinnych skupinach (Nowak & Mystajek 2016).
Podobné probiha expanze také v zapadnim Némecku, kde po prvni smecce v roce 2000 byl
pocet smecek v Cervenci 2016 odhadovan na 44 (Wotschikowsky 2016). Vzhledem k velkym
schopnostem rozptylu a adaptace na kulturni krajinu nemobhli vici minout ani Ceskou republiku.
Prvni naznaky postupného Siteni vlka, ale i rysa, byly v obdobi 2000-2013 zaznamendany
piredevsim v severnich a vychodnich Cechach (Flousek et al. 2014a, 2014b). Bylo proto otazkou
casu, kdy se Selmy zacnou vyskytovat Castéji a jejich piitomnost zacne byt vice viditelna.

Vlci, rysi a medvédi Ziji vétSinou skrytym Zivotem, udrzuji velké domovské okrsky nebo
teritoria a dosahuji prirozené nizkych populac¢nich hustot. Jejich monitoring neni proto
snadnou a levnou zalezitosti; sporadicky vyskyt Selem tak mtze jistou dobu unikat pozornosti,
nebo miiZe byt vyskyt Selem v tradi¢nich oblastech vyskytu povaZzovan za neménny navzdory
probihajicim zménam.

Naptiklad z oblasti Jesenikli a Kralického SnéZniku v poslednich letech chybély doloZené
udaje o vyskytu rysa a rlizni autofi se podstatné lisi ve svych odhadech o stabilité této populace.
Zatimco Andéra & Cerveny (2009) a Andéra & Gaisler (2012) jesenickou populaci rysa
povazovali za stalou, Uhlikova et al. (2008) ji oznacili za mizejici a Minarikova et al. (2010)
Jeseniky z vy¢tu hlavnich oblasti vyskytu rysa v CR dokonce zcela vynechali. Kutal & Duhonsky
(2014) publikovali recentni ddaje o vyskytu rysa ostrovida z let 2006-2013 a posuzovali jejich
vérohodnost. Za dobu sledovani byl ziskan jen jeden ovéritelny diikaz o vyskytu rysa
(zdokumentovany ndalez stopni drahy v Hrubém Jeseniku), diislednéjsSi monitoring pro
vyhodnoceni pocetnosti a statusu jesenické populace je proto nutny.

Ke studiu a lepSimu poznani skryté Zijicich Selem vyznamné prispél rozvoj a dostupnost
fotopasti, které kromeé nezpochybnitelnych diikazli o pritomnosti druhu mohou ptinést data o
reprodukci, populacni hustoté ¢i trendu (O’Connell et al. 2011). Také molekuldrné genetické
metody se zacaly vyznamné uplatniovat pti zjiStovani pocetnosti, pribuzenskych vazeb a
genetické variability populaci velkych Selem. Dalsi vyzvou je vzriistajici zdjem vefejnosti o
vracejici se druhy, moZnost jejiho zapojeni do terénniho monitoringu a obecné vyssi dostupnost
dokumentacni techniky - naptiklad fotoaparat v kazdém novém mobilnim telefonu -, coz miize
dale zvySit vérohodnost ziskavanych dat.

Cilem projektu, realizovaného vletech 2015-2016, bylo vyuZit vysSe popsanych
prilezitosti a ziskat vérohodna data z dosud malo prozkoumanych oblasti predevsim v severné
poloZenych hercynskych pohortich, ale také z Karpat a pripravit standardizovanou metodiku
strukturovaného monitoringu, ktera mtiZe byt v dal$ich letech vyuZita pro efektivni monitoring
populaci velkych Selem a koc¢ky divoké.



2. Metodika

2.1 Zajmové uzemi

Pro monitoring velkych Selem v ramci zajmového uzemi bylo vybrano severné poloZené horské
pasmo od Ceského Svycarska pies Jizerské hory, Ralskou pahorkatinu, Krkono$e, Broumovsko,
Kralicky SnéZnik, Rychlebské hory aZ po Jeseniky a dale karpatska pohofti od Slezskych Beskyd
pres Moravskoslezské Beskydy, Vsetinské vrchy, Hostynské vrchy, Javorniky az po Bilé Karpaty.
Tyto oblasti byly vybrany na zakladé biotopu i recentnich, vice ¢i méné vérohodnych zprav o
vyskytu velkych Selem. Ve vétsiné oblasti se nachazi evropsky vyznamné lokality (Obr. 2.1), kde
predmétem ochrany jsou predevsim lesni ekosystémy, které predstavuji idedlni biotopy pro
velké Selmy, zajmové Uizemi pro monitoring vSak zahrnovalo i navazujici lesnaté oblasti. Pro
zmapovani rozsahlého uzemi bylo béhem projektu vyuZito spoluprace s projektovymi partnery
i s dalsimi organizacemi a jednotlivci, ktefi se na monitoringu podileli a poskytli sva data pro
spole¢né vyhodnoceni. Vybér lokalit pro monitoring koc¢ky divoké se drzel predevsSim
biotopovych charakteristik a je podrobnéji popsan v kapitole 2.6.

Il Vlybrané lokality Natura 2000
Lesy
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Obr. 2.1. Vybrané evropsky vyznamné lokality (EVL), v nichZ (a v jejich okoli) probihal monitoring velkych
Selem



2.2 Strukturovany monitoring velkych Selem

Zrizné trovné poznani populaci Selem v jednotlivych regionech a rozlehlosti zdjmového tizemi
pii sledovani rozsahlych horskych oblasti vyplyva potieba odlisit metody a intenzitu
monitoringu v jednotlivych oblastech. ZnaSeho zajmového UuUzemi lze pouze oblast
Moravskoslezskych Beskyd, Javorniki a Vsetinskych vrchii (dale v textu jen ,Beskydy*) oznacit
za relativné dobre prozkoumanou z hlediska vyskytu Selem, v dalSich oblastech byly poznatky
o aktudlnim vyskytu Selem znacné nerovnomeérné, zaloZené vétSinou jen na nahodnych
zjiSténich. Velké Selmy se také mohou vyskytnout i vjinych oblastech nez v
projektovych uzemich vybranych na zakladé vhodnych biotopovych charakteristik.

Z tohoto diivodu probihal monitoring v tfech urovnich:
e 1. Pasivni sbér informaci na tzemi celé CR (hlaSeni piimych pozorovani nebo
pobytovych znakd pres webové stranky www.selmy.cz, nebo e-mail stopy@selmy.cz,
hlaSené utoky Selem na hospodarska zvirata)

e 2. Monitoring ve vybranych evropsky vyznamnych lokalitach a jejich okoli (Obr. 2.1),
dany minimalnim mapovacim usilim v kazdém kvadratu 5x5 km, pomoci monitoringu
pobytovych znakii a oportunistického fotomonitoringu, s cilem prokazat vyskyt velké
Selmy

e 3a. Deterministicky fotomonitoring rysa ostrovida v oblasti, kde byl znam jeho Castéjsi
vyskyt z predchoziho obdobi, s cilem poznat jeho popula¢ni hustotu, dynamiku populace
a prokazat reprodukci

e 3b. Intenzivni monitoring vlka obecného scilem prokazani existence smecky a
reprodukce.

2.3 Klasifikace nalezovych dat

Pti sbéru a vyhodnocovani terénnich dat se miiZzeme setkat v zasadé s dvéma typy problému.
Bud’ mliZe druh unikat pozornosti a my urcitou lokalitu mylné povazujeme za lokalitu bez
vyskytu, ackoliv je druh ve skuteCnosti pritomen (,false negative” - faleSna negativa). Druha
moznost je, Ze druh se v Uzemi nevyskytuje, ale pozorovatelé jej zde uvadéji na zakladé chyby
nebo Spatné determinace (,false positive” - falesna pozitiva). FaleSnym pozitivnim nalezlim je
vSak vénovana pomérné mald pozornost (Royle & Link 2006) a tfada distribu¢nich modeld
s moznosti této chyby ani nepocita (MacKenzie et al. 2006). Novéjsi studie pritom ukazuji, Ze i
mala pravdépodobnost falesSnych pozitiv mize vyrazné nadhodnotit skute¢nou pocetnost
druhu, predevsim u vzacnych a skryté zijicich druhg, jako jsou vlci nebo dalsi velké Selmy
(Miller et al. 2013; Miller et al. 2011). Jak ukadzalo modelovani dat o vyskytu rysa z Alp,
nekritické prijimani méné diavéryhodnych dat miize zpiisobit nadhodnoceni tizemi trvalého
vyskytu (Molinari-Jobin et al. 2012).

Bylo proto smysluplné sestavit mezinarodni kritéria a podle nich faunisticka data tridit.
Experti ze sedmi alpskych zemi napftiklad iniciovali vznik projektu SCALP (Status and
Conservation of the Alpine Lynx Population), jehoZ cilem je koordinovat a standardizovat
monitoring rysa v Alpach (Molinari-Jobin et al. 2003).

SCALP vymezuje tri zakladni kategorie dat: C1 - ,tvrda data“, C2 - ,objektivni data“, C3 -
s,nedostatetna data“ (Molinari-Jobin et al. 2006). Do prvni kategorie autori tadi
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nezpochybnitelné tidaje o pritomnosti rysa a patii sem napftiklad zastreleni jedinci, nalezena
mrtva nebo odchycena zvirata, fotografie nebo vzorky trusu, u nichZ byla genetickymi
analyzami potvrzena druhova prisluSnost. Kategorie C2 zahrnuje vSechny udaje o stopach,
trusu a rysem strzenych zviratech zjisténé vyskolenymi experty. VSechny tyto idaje mohou byt
povazovany za objektivni dikaz pritomnosti rysa, prestoZze se mohou objevit chyby nebo
dokonce podvody. Kategorie C3 obsahuje vSechna téZko ovéritelna prima pozorovani,
pozorovani stop nebo strZzenou kofrist (napr. udaje hlaSené verejnosti).

ProtoZe v CR doned4vna neexistovala dostate¢né rozsahla sit’ vyskolenych expert, ktef
by méli zkuSenosti s terénnim monitoringem rysa, kategorie C2 byla rozdélena na C2a, ktera
zahrnuje objektivni a ovéritelné (doloZené fotografii) zndmky o pritomnosti rysa, a C2b,
zahrnujici zpravy od ,expertli“, od nichZ vSak neexistuje dokladova dokumentace nebo tato neni
jednoznacnd. Identifikace pobytovych znakl neni vZdy zcela jednoduchd, a tak v nékterych
piipadech, obzvlasté v oblastech, kam rys zacina expandovat, mtze byt tézké odlisit ,experta“
od ,vefejnosti“. Rozhodujicim znakem pro zarazeni do kategorie C2a by méla byt dokumentacni
fotografie. Z diivodu kompatibility dat na mezinarodni tirovni je vSak uzite¢né data ziskana od
dtivéryhodnych, ale napiiklad nevyskolenych osob (C2b) evidovat samostatné od dat ziskanych
od Sirsi verejnosti (C3).

Navrh klasifikaénich kritérii pro CR byl upraven také pro potfeby monitoringu dalsich
dvou druhti velkych Selem (vlka obecného a medvéda hnédého) a jeho ctyiaroviiova podoba
byla v roce 2008 konzultovana v rdmci Skupiny pro ochranu velkych $elem v CR (neformalni
platformy zastupcii NNO, statni spravy, odborniki a dalSich zajemcli o velké Selmy) a
podrobnéji rozpracovana ve studii pro Ministerstvo Zivotniho prostredi (Kutal 2010). Oznaceni
kategorii C1-C3 bylo nyni upraveno sohledem na udrzeni snadné prevoditelnosti na
tiriaroviovy systémem SCALP; nékteré pasaZze byly také aktualizovany s prihlédnutim k
némecké metodice monitoringu (Kaczensky et al. 2009) a vlastnim terénnim zkuSenostem.

C1 - ,tvrda“ data (dokladovanag, ziskana vySkolenymi nebo diivéryhodnymi osobami):
- mrtva téla Selem nebo jejich ¢asti
- chyceni, opétovné vypusténi jedinci a telemetrickd data o pohybu sledovanych zvirat
- fotografie a videonahravky Selem
- vzorky trusu, moci nebo srsti (prip. tkani), u nichZ geneticka analyza prokazala druhovou
prisluSnost

C2a - ,objektivni“ data (dostatecné a vérohodné zdokumentovand, u nichz lze s velkou
pravdépodobnosti vylou¢it zdménu sjinym druhem, =ziskand vySkolenymi nebo
divéryhodnymi osobami):
- fotografie sérii stop nebo stopnich drah rysa a medvéda
- vérohodné fotografie stopnich drah vlka v kombinaci s dalSimi pobytovymi znaky, kdy lze
vyloucit napt. zdaménu se psem (napiiklad stopovani, béhem kterého je nalezen trus,
typicky strZzenou kofrist, pripadné stopovani vice nez dvou zvirat, kdy lze s velkou
pravdépodobnosti vyloucit psy)
- fotografie trusu nebo vzorky trusu
- zvukové zaznamy hlasovych projevii
- zdokumentovana korist



C2b - subjektivni data:

- vSechna ,tvrda“ a ,objektivni“ verifikovatelna data (C1 a C2), ziskana zrtad Siroké
vefejnosti, u nichz nelze zarucit jejich ptivod

- nezdokumentovand piima pozorovani, trus, stopni drahy, hlasové projevy vsech druhii
Selem, ziskana od vysSkolenych nebo diivéryhodnych osob

- nezretelné nebo nepriikazné fotografie pobytovych znaki (s vyjimkou jednotlivych stop
vlka), u nichz je vySkolena nebo dlivéryhodna osoba na zakladé terénniho zjisténi pevné
presvédcéena o spravnosti druhové determinace

Priklady: stopni draha psovité Selmy, pti niZ neni nalezeny Zadny dalSi pobytovy znak,

fragment starého trusu (se zbytky srsti a/nebo kosti), ktery velikostné jiZ nelze ztotozZnit

s vlkem

C3 - nedostatec¢na data:
- nezietelné nebo nepriikazné fotografie Selem, jejich stop, trusu a jinych pobytovych
znakd, které nespadaji do kategorie C2b
- nezretelné nebo nepriikazné nahravky hlasovych projevi, nejednoznacné vzorky trusu
- Udaje o jednotlivych stopach vlki, pochazejici z fad verejnosti i vySkolenych mapovatelt
- nezdokumentovana piima pozorovani, trus, hlasové projevy, stopy vSech druhtii Selem
ziskané Sirokou verejnosti

Priklady: primé (nezdokumentované) pozorovani Selmy verejnosti, jednotlivé stopy vlka

Pobytové znaky nebo snimky, u kterych je pravdépodobnéjsi, Ze nepatti sledované velké Selmé,
jsou z dalSiho hodnoceni vylouc¢eny. Rovnéz jsou vyrazeny zaznamy, u nichZ je podezieni, Ze
jsou podvrhem nebo napriklad zviretem nafocenym v zajeti. U zdokumentovanych nalezi
velkych Selem je doporuceno, aby valida¢ni znamku ke kazdému nalezu prirazovaly nezavisle
na sobé dvé osoby s minimalné pétiletou zkuSenosti s terénnim monitoringem hodnocenych
druhii velkych Selem. Pokud nedojde u nékterého udaje ke shodé na valida¢ni znamce, bude
vysledna zndmka udélena na zakladé konsenzu v diskuzi s pozorovatelem (autorem zadznamu)
nebo s dal$i osobou s minimalné pétiletou zkusSenosti s monitoringem velkych Selem.

Tato metodika umoZnuje objektivni a transparentni hodnoceni vyskytu velkych Selem na
tizemi CR. Identifikované mezery ve vérohodnosti dat by mély stimulovat diikladnéj$i a
komplexnéjSi monitoring zahrnujici i dalsi metody, které mohou vyskyt velkych Selem
vérohodné potvrdit.



2.4 Metody monitoringu velkych Selem

2.4.1 Monitoring pobytovych znaki

Béhem vhodnych podminek pro sledovani stop na snéhové obnové (min. 40 % snéhové
pokryvky) i béhem celého roku probihaly terénni pochiizky ve vybranych oblastech s cilem
rovnomérneé pokryt sledované tizemi. V kazdé oblasti byla snaha zmapovat co nejvice kvadratt
sité EEA 5 x 5 km minimalné 3 nav$tévami. VySkoleni nebo zkuSeni mapovatelé béhem
pochilizky zaznamenavali proslou trasu do ru¢ni GPS nebo ji zakreslovali do map ve formatu
GPX ¢i KML. Zaznamendany byly také vSechny nalezy pobytovych znaki velkych Selem, které
byly dokumentovany a pripadné odebirany na genetickou analyzu (trus, srst, moc).
Vyhodnoceni monitoringu po klasifikaci nalezovych dat C1-C3 probihalo v prostiedi GIS, kdy
byly vSechny proslé linie rozsekany kvadratovou siti. Kvadrat byl povaZovany za zmapovany
v pripadé, Ze soucet vSech linii za jeden den byl vyssi neZ 2 km a béhem sezény byl navstiven
alespon trikrat. Dale byly hodnoceny pocty pobytovych znakd, a to jako tzv. ,kvadrato-nalezy“.
To znameng, Ze pokud bylo v jednom dni nalezeno vice pobytovych znakt téhoz druhu, byl cely
kvadrat povazovany za ,kvadrato-nalez“ bez ohledu na to, kolik pobytovych znakii v ném
v prislusny den bylo nalezeno.

2.4.2 Oportunisticky fotomonitoring

Fotopasti byly rozmistény ve vybranych oblastech v kvadratové siti 5 x 5 km (vétSinou jedna
past na jeden kvadrat) ve vysce zhruba 50-100 cm nad zemi na lesnich cestach, hiebenech,
nebo u skalek, které odpovidaly preferovanym biotoplim rysa ostrovida a vlka obecného
v zajmovém uzemi. Mapovatelé, ktefi fotopasti umistovali, prosli Skolenim nebo instruktazi od
koordinatorti monitoringu, ktefi maji zkuSenosti s fotomonitoringem rysa ostrovida a vlka
obecného predevsim v oblasti Zapadnich Karpat. V naprosté vétsiné pripadu byly vyuzivany
fotopasti Cuddeback C s rychlou odezvou (trigger speed) 0,3 s, nebo stars$i modely znacky
Cuddeback. Byly vyuzivany jak fotopasti s bilym bleskem, které poskytuji kvalitni fotografie
umoziujici bezproblémovou identifikaci i v noci, tak fotopasti s Cernym prisvitem (modely
Cuddeback E ¢i Browning), kde jsou snimky v noci horsi kvality, ale zase je moZné potizovat
v noci a za zhorSenych svételnych podminek videa, kterd mohou ukazat napriklad pocet Clenti
vl¢i smecky.

V priibéhu sezdény se mohla pozice nékterych fotopasti zménit, pokud se misto ukazalo
jako malo perspektivni, rizikové z hlediska kradezi nebo prilis rusné napriklad z diivodu tézby
dieva. Behem léta byly nékteré fotopasti do¢asné umistény v mistech tzv. vi¢ich shromazdisek
z diivodl potvrzeni reprodukce. Fotopasti byly pravidelné kontrolovany kazdych 3-8 tydnt
s ohledem na typ fotopasti a pouzity zdroj. Byly ménény baterie a pamétové karty. VSechny
snimky zvirat byly ukladdny do databaze a bylo rovnéZ evidovano, zda fotopasti v dobé
kontroly fungovaly a pripadné nefunkc¢nosti v dobé kontroly byl odhadnut pocet dnti, kdy
fotopasti pred kontrolou nepoftizovaly zdznam.

Pro vyhodnoceni intenzity fotomonitoringu byl podstatny pocet tzv. fotodni, kdy byly
fotopasti (v souhrnu za jednotlivé kvadraty) v provozu.
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2.4.3 Deterministicky fotomonitoring

Intenzivni (deterministicky) fotomonitoring, jehoZ cilem je ziskat presny odhad velikosti
populace rysa a populacni hustoty s vyuZzitim capture-mark-recapture metod, probihal v zimé
2015/2016 na uzemi Beskyd. Vzorkovaci obdobi musi byt dostatecné dlouhé, aby bylo mozné
vzorkovat co nejvétsi Cast populace, zaroven vSak dostatecné kratké, aby byla dodrZena
uzavienost populace. Jinymi slovy by béhem doby sledovani nemélo dojit k narozeni, Gmrti,
emigraci ¢i imigraci jedinci. Vzhledem k rozmnoZovacimu cyklu rysa - probihajicim porodim
béhem kvétna a ¢ervna (Zimmermann et al. 2005) - byly fotopasti instalovany v obdobi 80-ti po
sobé nasledujici dnii od 1. 11. 2015 do 19. 1. 2016, tedy v obdobi mimo rozmnoZovani.

Béhem obdobi fotomonitoringu bylo na uzemi Moravskoslezskych Beskyd, Vsetinskych
vrchi a Javorniki (,Beskydy“) instalovano celkem 77 fotopasti (lokalit), které byly pravidelné
kontrolovany kazdych 3-8 tydnid z diivodu vymény baterii, pamétovych karet a celkového
provéreni funkcnosti. Z diivodu technickych zavad, nepiizné pocasi a kradezi nebyly vSechny
pristroje funkéni béhem celé vzorkovaci periody, ale byly v provozu 5766 fotodnt (93,6 %
z maximalniho moZného ¢asu).

Fotopasti byly umistovany pobliZ vyznamnych rysich znac¢kovacich mist, na ochozech
nebo skalnatych hiebenech, jejichZ vyuZivanost rysem byla potvrzena na zakladé predchozich
zkusenosti ze stopovani. Podle doporuceni v diive publikovanych studiich (napf. Karanth &
Nichols, 1998) byl design rozloZeni (Obr. 2.4.1) navrZen tak, aby kazdé zvife ze sledované
oblasti mélo Sanci byt zaznamenano. Fotopasti byly proto rozmistény tak, aby mezi nimi
nevznikla mezera vétsi, nez je potencialné nejmensi domovsky okrsek samice (O’Connell et al.
2011). V Karpatech je nejmensi znamy okrsek samice rysa ostrovida 124 km? (Okarma et al.
2007). Jako pomiicka pro rovnomérné rozmisténi byla vyuZita kvadratova sit 5 x5 km.
V kazdém kvadratu byly umistény 1-2, vyjimec¢né i 3 fotopasti (pokud nebyly v sousednim
kvadratu nalezeny vhodné lokality).

[ kdyZ v nékterych jinych studiich (Weingarth et al. 2012; Pesenti & Zimmermann 2013)
bylo vyuZivano dvojice fotopasti umisténych naproti sobé, nam takové osazeni omezeny pocet
fotopasti neumoznil. PobliZ znackovacich mist nebo u kofristi (kde byly fotopasti umistény
oportunisticky) vSak byl ¢asto rys zachycen z obou stran a postupné (od roku 2009) budovana
databaze fotografif rysii ze zajmové oblasti ndm umoznila bezpec¢né odliSovani zvirat, i kdyz
byla ve vétsiné pripadl zachycena jen z jedné strany.

Neprostorova capture-mark-recapture analyza pocetnosti byla provedena v programu
CAPTURE (Rexstad & Burnham 1991) a presny odhad popula¢ni hustoty nasledné probihal
v programu R 3.3.0 (R Core Team 2016), package SPACECAP (Gopalaswamy etal. 2014). V obou
piipadech byla data analyzovana v 16 po sobé nasledujicich periodach o délce 5 dnii a pro
prostorové analyzy (SECR) byla sestavena maska vhodného habitatu pomoci vrstev Corine
Land Cover, zahrnujici lesni a dal$i ptirodni biotopy (kédy 311-313, 321, 324, 411). Vzhledem
k tomu, Ze vhodné biotopy pro vyskyt rysa se vyskytuji i mimo Gzemi, ohranicujici vnéjsi body
fotopasti (Obr. 2.4.1), analyzovali jsme popula¢ni hustotu v zénach o Sifce 1-19 km a testovali,
v které trovni se hodnoty popula¢ni hustoty stabilizuji.
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Obr. 2.4.1 Design deterministického monitoringu rysa ostrovida v Beskydech vcetné obalovych zdn,
minimdlniho konvexniho polygonu ohranicujictho vnéjsi body fotopasti

2.4.4 Shér dat od verejnosti a z dalsich zdroju

Kromé riiznych forem monitoringu probihal kontinudlné sbér nahodnych pozorovani od
verejnosti, spolupracujicich lesnikii, myslivct a dalSich partneri. Informace o pozorovani byly
hldSeny prostrednictvim mapové aplikace na www.mapa.selmy.cz nebo pres e-mailovou
schranku stopy@selmy.cz. Pro oblast Sluknovska (v blizkosti Ceského Svycarska) bylo vyuzito
monitoringu, ktery zde provadél mimo tento projekt Lukas Zak - pedevsim pobytové znaky a
zabéry z fotopasti, data validovana dle metodiky, pouzivané v Némecku (Kaczensky et al. 2009).
Dale byla vyuzita hlaseni o Skodach na hospodarskych zviratech zptisobenych vlky. VSechna
ziskanda data byla priibéZné ovérovana a validovana podle klasifika¢nich kritérii C1-C3 (viz kap.
2.3).

2.5 Geneticky monitoring

2.5.1 Izolace DNA a amplifikace markert

Vzorky trusu, srsti, moci a pripadné tkani z nahodné nalezenych jedincii (srazky s automobily
apod.) byly uchovavany v ¢istém 96% ethanolu a po prevozu do laboratore skladovany pfi -
20°C. Genomicka DNA byla izolovana pomoci QIAamp DNA Stool Mini Kitu (Qiagen), DNA Blood
and Tissue Kitu (Qiagen), nebo Genomic DNA Mini Kit Tissue kitu (Geneaid). Jako geneticky
marker byla pouZita kontrolni oblast mitochondrialni DNA a jaderné mikrosatelity.
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Mitochondrialni DNA se dédi maternalné, v piipadé vika je proto vhodna k urceni samici
genealogie a filopatrie; u rysa to kviili nizké variabilité neni mozné. U vlka byla pouZita ¢astecna
sekvence Kkontrolni oblasti mtDNA. Primery byly navrzeny tak, aby vysledna sekvence
obsahovala diagnosticky usek 230 bp, ktery obsahuje velké mnoZstvi informativnich mist a je
srovnatelny svelkym mnoZstvim publikovanych studii, takZe je mozné urcit obecné
rozpoznavané haplotypy a napojit vysledky na publikovana data z okolnich zemi.

Mikrosatelity jsou useky DNA tvoiené opakovanim velmi kratkych sekvenc¢nich motivi
(nejcastéji 2-4 baze). Prislusné lokusy maji v piirodé velkou délkovou variabilitu, jsou proto
vhodné pro analyzy populacni struktury, genealogickych vztahii a individualni identifikaci. U
rysa bylo pouZito 15 mikrosatelitovych lokust (LC106, LC110, FCA001, FCA008, FCA031,
FCA035, FCA077, FCA096, FCA149, FCA208, FCA232, FCA476, FCA506, F53, F115). Pro urceni
pohlavi byl jako marker pouZity gen pro amelogenin (Sullivan et al. 1993)

U vlka byl pouzit Canine Genotypes™ Panel 1.1 (Finnzymes), ktery obsahuje 19
mikrosatelitovych lokust (AHTk211, CXX279, REN169018, INU055, REN54P11, INRA21,
AHT137, REN169D01, AHTh260, AHTk253, INU0O5, INU030, Amelogenin, FH2848, AHT121,
FH2054, REN162C04 AHTh171 a REN247M23). Navic jsou v kitu obsaZeny primery pro
amplifikaci amelogeninu, jaderného genu, ktery ma rlizné dlouhé varianty na X a Y
chromozomu a da se proto pouzit k urceni pohlavi.

Dale byly optimalizovany a standardizovany podminky pro dalSich 16 lokust, které
umoznuji napojit vysledky na data sousednich zemi a sdilet pouze genotypy, coZ urychluje praci
v ptipadé potreby provadét preshrani¢ni srovnani.

V ptipadé vybranych tkanovych vzorkli byl pouzit také genomicky pristup, ktery
spocival vanalyze 170 000 variabilnich mist v genomu (takzvanych SNPs). Tato metoda
umoznuje mnohem detailnéjsi popis probihajicich mikroevolu¢nich procesti nez markery
klasické genetiky. Napt. je mozZné do detailu studovat troven kiiZeni se psem.

2.5.2 Analyza dat

Pro spravné urceni genotypu jedince byl pouZit tzv. ,multiple-tubes approach” (Taberlet 1996;
Adams & Waits 2007), kdy kazdy vzorek byl amplifikovan nékolikrat nezavisle na sobé. Vzorek,
ktery se nepodarilo amplifikovat ve dvou nezavislych PCR (polymerazova retézova reakce) na
celkem osmi mikrosatelitovych lokusech, byl z analyzy vyrazen. VSechny ostatni vzorky byly na
kazdém lokusu amplifikovany nejméné dvakrat a nejvice osmkrat. Heterozygotni genotyp byl
potvrzen, pokud byl pozorovan nejméné ve dvou amplifikacich, homozygotni genotyp byl
potvrzen po nejméné tiech pozitivnich opakovanich. Pokud se genotyp nepodaftilo ziskat po
osmi opakovanich na vice neZ dvou lokusech, byl vzorek téZ vyrazen. Pro sestaveni genotypu
tedy bylo poti'eba alespon 86 % genotypizovanych lokusii.

Pomoci sumarnich statistik i koalescen¢nich metod byl odhadnut demograficky trend
populaci v oblasti. Vyskyt nulovych alel a dal$ich potencidlnich artefakt v mikrosatelitovych
datasetech byl analyzovan v programu MicroChecker 2.2.3 (Van Oosterhout et al. 2004). Za
ucelem zjisténi spolehlivosti zvolenych markert pro bezpecnou identifikaci jedinci byly v
programu Gimlet (Valiere 2002) spocitany hodnoty Plsibs (,probability of identity for
siblings“). Popisné parametry jako alelicka bohatost, o¢ekdvana a pozorovana heterozygotnost
byly urCeny v programu FSTAT 2.9.3 (Goudet 2001) a Genetix 4.03 (Belkhir et al. 1996). Dale
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byl v programu Genetix zjiStén Wrightliv koeficient inbreedingu Fis a v programu Coancestry
(Wang 2011) byly vypocitany individualni koeficienty inbreedingu. V programu GENEPOP
4.5.1. (Rousset 2008) byla testovana odchylka od Hardy-Weinbergovy rovnovahy na vSech
sledovanych lokusech. Zakladni nahled na popula¢ni strukturu z vyslednych genotypovych dat
byl ziskdn pomoci programi Genetix a Structure 2.3.3. (Pritchard etal. 2000; Falush et al. 2003).
Déale byl pouZit pristup krajinné genetiky (Manel et al. 2003), kterd umozZiiuje studovat
genetickou variabilitu v kontextu geografické situace, a ziskané genotypy byly analyzovany v
programu Geneland (Guillot et al. 2005). Genealogickad struktura populaci byla zkoumana
pomoci programi ML-Relate (Kalinowski et al. 2006) a Cervus (Kalinowski et al. 2007).

Mikrosatelitovd data byla v pripadé studie vlka vyuzZita i pro detekci potencidlni
hybridizace se psem a introgrese psich alel (prenaseni alel psa do genofondu vlka
mechanismem hybridizace a zpétného kriZeni). Jako zakladni kritérium byl pouZit vyskyt
zmixovanych genotypli urcenych v programu Structure, vytipované genotypy se pak jesté
ovérovaly v programu NewHybrids, ktery umoZnuje pomoci Bayesidnské statistiky urcit
posteriorni pravdépodobnost prislusnosti do predem danych hybridnich kategorii. Vzhledem
k poctu lokusti béZné pouzivanému v populacné genetickych studiich je vérohodné urceni jen
do kategorii F1, F2 a B1, odhaleni mensiho zastoupeni psich alel v pozdéjsich fazich zpétného
kriZeni je obtizné a muize byt zatiZené statistickou chybou I. typu (falesné pozitivni vysledky,
Randi et al. 2014). Do dalsich analyz byli pouZiti jen jedinci, u kterych mikrosatelitova analyza
potvrdila prislusnost k vI¢i populaci. Jedinci, u kterych vysla pouze mitochondrialni DNA, byli
z analyz vyrazeni, protoZe existuje velké riziko zamény se psem. Pro urceni urovné hybridizace
a introgrese u vybranych tkanovych vzorki byly vyuzity také markery SNP.

Velikost populace byla vypoctena pomoci metody Capwire (Miller et al. 2005; Pennell et
al. 2013) v programu R 3.1.1 (R Core Team 2014). Tato metoda byla vyvinuta pro neinvazivni
genetické vzorkovani a je zaloZena na , capture-mark-recapture” (CMR) principu. Od tradi¢nich
CMR metod se lisi v tom, Ze jedinci mohou byt odchyceni (= genotypovani z neinvazivné
sbiranych vzorkt) v sezoné nékolikrat, avsak je mozny i pouze jediny odchyt. Capwire je presny
piredevsim pro malé populace (< 100 jedincti) a zohlednuje i heterogenitu odchytt (Miller et al.
2005). Prostorova aktivita byla zpracovana s vyuZitim programu ArcGIS 10.2 (ESRI 2013).
Pomoci nastroje ,measure” byly v ArcGISu méfeny vzdalenosti mezi jednotlivymi vzorky
zvirete. Pomoci nastroje ,Minimum Bounding Geometry“ (typ geometrie ,CONVEX_HULL") byla
spocitana plocha, na které byl zaznamenan pohyb jedince.

2.6 Monitoring kocky divoké

Terénni monitoring spocival v peclivém vybéru konkrétnich mist v ramci vybranych EVL,
na kterych byly umistény fotopasti spolu s chlupovymi pastmi (stanice). Chlupova past
(chlupovka) sestava z drevéného kiilu, na ktery je aplikovan atraktant v podobé tinktury
z kozliku 1ékarského. Ten kocky divoké pritahuje a motivuje k otirani o kiil, ¢imZ slouZzi jednak
ke zdrZeni zvitete pred fotopasti a jednak slouzi k ziskani genetického materialu (srsti), ktery
ulpi na kilu.

Vybér lokalit a konkrétnich mist se drzel nékolika predpokladti. Pro vyzkum byly vybrany
oblasti s potencialné vhodnym prostredim pro vyskyt kocky divoké (lesni oblasti v nizkych
nadmortskych vyskach, prostoupené otevirenymi plochami v podobé pastvin, luk, poli, remizkt
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apod.). Byly vybirany lokality se statusem chranénych tuzemi (maloploSné rezervace
prirozenych porosti), lokality s Clenitym reliéfem, obzvlasté ty, které vynikaly dostatkem
ukrytl v podobé skal, sutovych lesti, bohatého lesniho podrostu, ¢lenitého lesniho okraje, nebo
mnozstvim mrtvého dieva ¢i doupnych stromi (staré porosty).

Fotopasti pak byly pfednostné umistovany na zvireci pésiny, vrstevnicové cesty, hiebeny
a jiné terénni hrany a sedla, okraje lesa, ke zdrojim vody (bahnisté, prameny, jezirka),
v mnohych pripadech také na lesni turistické cesty a jejich kiiZovatky. Dliraz byl kladen také na
jizni orientaci reliéfu, ktera je kockami divokymi vyrazné preferovana.

Doba puisobeni fotopasti na jednom misté byla nejméné 2 mésice. Tuto dobu pokladame
za dostatecnou ke zjiSténi pripadného stalého vyskytu kocky divoké v ramci jejiho teritoria.
Jednak proto, Ze domovsky okrsek kocky divoké je relativné maly (1,8-4,6 km?2 (Daniels et al.
2001) a na rozdil od velkych Selem je tak zachyceni kocky v jejim teritoriu mnohem
pravdépodobnéjsi v rdmci urcité doby, a jednak proto, Ze béhem dvou mésicli se na fotopast
pravidelné podarilo zachytit bézné druhy mensich Selem, jako je liska, jezevec, nebo kuna. Da
se tedy predpokladat, Ze by se na stejném misté stejné jako liSku nebo kunu podarilo zachytit i
kocku divokou, pokud by v daném misté trvale Zila.

Terénni mapovani probihalo s riiznou intenzitou v rtiznych oblastech (Obr. 2.6, Tab. 2.6)
a to vzhledem k riizné mire vhodnosti izemi pro vyskyt kocek divokych, rozloze uzemi i
mnozstvi ¢i absenci zdznami o pozorovani tohoto druhu na vybranych lokalitach.

[ Monitorované kvadraty

0 25 50 75 100 km

Obr. 2.6. Vytipované kvadrdty sité 5 x 5 km, v nichZ probihal monitoring koc¢ky divoké.
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Tab. 2.7 Evropsky vyznamné lokality (EVL), kde byly sledovdna kocka divokd a intenzita jejich
monitoringu

Pocet Pocet

Lokalita stanic fotodni od do
Bilé Karpaty 5 503 13.05.2015 13.10.2015
Doupovské hory 5 1227 17.06.2015 22.07.2016
Hradec a Kuchyrka 4 396 15.08.2015 18.05.2016
Tytov-Oupoisky potok 4 397 16.08.2015 10.07.2016
Udoli Dyje 4 1206 20.06.2015 05.06.2016
Podyji 3 412 25.10.2015 05.06.2016
Hradisté 3 612 20.09.2015 22.07.2016
Détansky chlum 3 432 18.06.2015 20.05.2016
Cerchovsky les 2 558 04.10.2015 09.07.2016
Haltravsky hireben 2 558 04.10.2015 09.07.2016
Soutok-Podluzi 2 28 29.09.2015 13.10.2015
Certoryje 2 153 12.05.2015 12.10.2015
Vychodni Krusnohofti 2 442 14.12.2015 22.07.2016
Katerinsky a Nivni potok 1 356 20.07.2015 10.07.2016
Libouchecké buciny 1 221 14.12.2015 22.07.2016
Hodoninska doubrava 1 243 02.03.2016 31.10.2016
Milovicky les 1 212 01.12.2015 30.06.2016
Svihovské hvozdy 1 168 23.01.2016 09.07.2016
Chejlava 1 133 27.02.2016 09.07.2016
Niva Dyje 1 58 27.02.2016 25.04.2016
Hadce a buciny u Raskova 1 140 13.06.2016 31.10.2016
Rychlebské hory - Raci adoli 1 140 13.06.2016 31.10.2016
Predni kout 1 133 27.02.2016 09.07.2016
Kuntinov 1 212 01.12.2015 30.06.2016

24 52 8940 13.05.2015 31.10.2016

v IV z

2.7. Habitatova analyza & predikc¢ni model Sireni velkych Selem

V navaznosti na monitoring a sbér dat o vyskytu vSech zdjmovych druhli Selem bylo
pristoupeno kiteSeni dals$i aktivity vramci projektu - habitatové analyze a ptipravé
predikéniho modelu $iieni velkych $elem v Ceské republice. Oba pfistupy jsou postaveny na
komplexnim hodnoceni vztahu modelovych druhti k relevantnim faktor@im prostiredi s vyuZzitim
metodiky ENFA (Hirzel et al. 2006), resp. MAXENT (Phillips et al. 2006).

Analyza habitatovych preferenci se sestavala z nékolika ndvaznych kroki:

(1) priprava relevantnich environmentalnich
charakteristiky reliéfu,
antropogenniho vlivu.

(2) slouceni a priprava dat vyskytu zajmovych druht velkych Selem s vyuzitim databaze

AOPK CR, databaze Hnuti DUHA a zahrani¢nich instituci

proménnych, které
charakteristiky krajinného

zahrnuji
pokryvu a ukazatele
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(3) standardizace vSech dil¢ich datovych vstuptli, transformace do shodného
soufadného systému a prevod do formatu ASCII
V pripadé kocky divoké bylo vyuZito expertniho pristupu, kdy byla v habitatovém modelu
jednotlivym proménnym prostiedi pridélovana vaha stanovena na zakladé reSerSe zejména
zahranicni literatury a dle expertniho posouzeni hlavni zpracovatelky Jany PospiSkové.

Vystupem habitatovych modeli jsou pak jednak tabeldrni vysledky o vyznamu
jednotlivych proménnych prostiedi z hlediska vyskytu zajmovych druhd a zejména pak
prostorové vyjadreni miry vhodnosti habitatu na skale od 0 do 100%.

Predik¢ni modely Sireni vychazeji z konceptu hodnoceni prostupnosti krajiny dle teorie
s1solation by Resistence” (McRae 2006), kdy inverzni hodnoty vhodnosti habitatu indikuji
stuper jeji prostupnosti. Nad takto vzniklym povrchem rezistence je analyzovana konektivita
vhodnych habitatli pomoci specializovaného nastroje CIRCUITSCAPE (McRae et al. 2016).
Vystupem analyzy je model potencidlniho Sifeni zajmovych druht, kde lze identifikovat
nejpravdépodobnéjsi zony disperze a migracni koridory.

3. Vysledky

3.1 Vyskyt velkych Selem

3.1.1 Oportunisticky fotomonitoring

Béhem sezény 2015-2016 bylo fotopastmi mapovano celkem 293 lokalit, které pokryly 190
kvadrati sité 5 x 5 km a byly v provozu 48 349 fotodni. Vyskyt alespon nékteré velké Selmy se
podarilo prokazat v 32 kvadratech (16,8 % sledovaného uUzemi), priCemZ nejcastéji byl
zaznamenan rys ostrovid - 295 navstév v 29 kvadratech (15,3 %), dale vlk - 29 navstév ve 3
kvadratech (1,6 %) a nejméné Casto medvéd - jen 3 navstévy vjednom kvadratu (0,5 %).
v blizkosti EVL Beskydy. VSechny zaznamy Selem byly kategorie C1, jedna navsStéva vlka
kategorie C3 (a nebyla zahrnuta do tohoto hodnoceni).

Prostorové rozloZeni nalezl zobrazuje Obr. 3.1.1. Je zjevné, Ze hlavni oblast vyskytu rysa
ostrovida se nachazi na Cesko-slovenském pomezi v EVL Beskydy a jejim SirSim okoli. V roce
2015 se zde rozmnoZzovalo celkem 5 samic a narodilo minimalné 11 kot'at (primeérné 2,2 kotat
na samici, vice v Tab. 3.1.1). Celkové byla reprodukce zachycena v 7 kvadratech. V jinych
oblastech byl rys na fotopastech zjiStén jen ojedinéle. Dvakrat na stejné lokalité v Jizerskych
horach a jednou v Jesenikach.
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Obr. 3.1.1 Vyskyt velkych Selem v kvadrdtové siti 5 x 5 km, zjistény v rdmci oportunistického
fotomonitoringu béhem sezény 7/2015-6/2016

Tab. 3.1.1 Minimdlni pocty kotat narozenych v roce 2015 v EVL Beskydy a okoli

Oznacenirysa Oblast Pocty mlad'at Poznamky

Draza MS Beskydy 2

Lenka MS Beskydy 3 1 mladé sraZeno autem na Dolni Be¢vé

Zofka MS Beskydy 2

Heifmina Javorniky 3

Anezka Javorniky 1 Mladé nalezené sraZené autem v Lidecku.

PtisluSnost k samici potvrzena geneticky. Dle
neovéreného pozorovani (C3) méla rysice 3
kotata.

Reprodukce vlkil byla piimo doloZena pouze v Podbezdézi (CHKO Kokotinsko - Machiv
kraj), kde bylo na dvou videosekvencich (https://voutu.be/L-tgao-H]94) 21. 10. 2015
zachyceno 7 vlkl. Oproti péti zviratim zachycenym v predchozim roce tak doslo k narozeni

minimalné 2 vi¢at. Pravdépodobné vSak vice, vzhledem k tomu, Ze nékteri mladi vlci narozeni
v roce 2014 mohli smecku opustit a jeden z vlkia s blizkym piibuzenskym vztahem k dal$im
¢lentim smecky byl nalezen jesté pred porizenim tohoto zabéru mrtvy (6. 10. 2015).

V prvnich 4 mésicich sezény 2016-17 bylo fotopastmi mapovano celkem 166 lokalit,
které pokryly 98 kvadrati sité 5 x 5 km a byly v provozu 14.035 fotodni. Vyskyt alespoii nékteré
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velké Selmy se podarilo prokazat v 17 kvadratech (17,3 % sledovaného uzemi), pricemz
nejcastéji byl zaznamenan rys ostrovid - 39 navstév v 15 kvadratech (15,3 %), dale vlk - 30
navstév ve 2 kvadratech (2 %) a medvéd nebyl zjistén. VSechny zaznamy Selem byly kategorie
C1.

Prostorové rozlozeni kvadratd ukazuje Obr. 3.1.2. Situace je obdobna jako v piedchozi
sezoné, béhem 4 mésictl se vsak nepodarilo prokazat vyskyt rysa ostrovida mimo beskydskou
oblast. Vyskyt vlkii vcetné reprodukce se vsak podarilo prokazat v Podbezdézi a nové také na
Broumovsku (Obr. 3.1.3). V Podbezdézi se vroce 2016 narodila minimalné 4 vlcata, na
Broumovsku minimalné 2.
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Obr. 3.1.2 Vyskyt velkych Selem v kvadrdtové siti 5 x 5 km, zjistény v rdmci oportunistického
fotomonitoringu béhem obdobi 7/2016-10/2016

Obr. 3.1.3 Vicata zjisténd béhem oportunistického fotomonitoringu v Iété 2016 v Podbezdézi (vievo) a na
Broumovsku (vpravo)
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3.1.2 Monitoring pobytovych znaki

Béhem sezony 2015-2016 monitoring probihal v celkem 207 kvadratech 5 x 5 km. Vyskyt
nékterého druhu velké Selmy byl vérohodné potvrzen v 39 kvadratech (18,8 % sledovaného
uzemi). Rys byl zjiStén v 31 kvadratech (15 % sledovaného uzemi), vlk v 8 kvadratech (3,9 %)
amedvéd v 7 (3,4 %).

V pripadé rysa ostrovida (Obr. 3.1.4) se 90 % vSech kvadratli nachazelo v beskydské ¢asti
sledovaného izemi. Dva kvadraty byly pozitivni v Jizerskych horach a jeden v Nizkém Jeseniku.
Jednalo se vSak vZdy o ojedinélé nalezy (pouze 1 nalez na kvadrat). V Beskydech se nachazelo
114 kvadrato-nalezii; primérny pocet nalezli v rliznych dnech na jeden kvadrat byl 3,68
(¥3,42).
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Obr. 3.1.4 Vyskyt rysa ostrovida v kvadrdtové siti 5 x 5 km, zjistény béhem monitoringu pobytovych znakti
v sezéné 7/2015-6/2016 na zdkladé C1, C2a a C2b tdajui.

Vérohodné nalezy (C2a) vlka obecného (Obr. 3.1.5) byly zjiStény v 8 kvadratech, pricemz
6 kvadratl se nachazelo v Podbezdézi (Jestrebsko-Dokesko), kde byla také nejvyssi intenzita
nalezi (celkem 21 kvadrato-nalezd, primérné 3,5+3,8 nalezli na kvadrat). Na Broumovsku byl
pozitivni jeden kvadrat (3 kvadrato-nalezy) a v Beskydech 1 kvadrat dany jednim nalezem.
Pokud bychom zahrnuli do vyhodnoceni i méné vérohodné nalezy C2b (predevsim samostatné
stopni drahy, u nichz presna determinace druhu neni moznd), ptibylo by 12 kvadratg, ¢ili vice
nez dvojnasobné mnozstvi obsazené plochy predevsim v Beskydech (8 kvadratd),
Rychlebskych horach (2 kvadraty) a v Jesenikach a Jizerskych horach (po 1 kvadratu). Medvéd
hnédy (Obr. 3.1.6) byl zjistén jen v karpatské Casti zajmového uzemi, v 7 kvadratech v EVL
Beskydy a jejim blizkém okoli.
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Obr. 3.1.5 Vyskyt vika obecného v kvadrdtové siti 5 x 5 km, zjistény béhem monitoringu pobytovych znakti
vsezéné 7/2015-6/2016 na zdkladé C2a a C2b tdajii

™
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Obr. 3.1.6 Vyskyt medvéda hnédého v kvadrdtové siti 5 x 5 km, zjistény béhem monitoringu pobytovych
znakii v sezéné 7/2015-6/2016, na zdklade C1, C2a a C2b udajii
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V pripadé, Ze do hodnoceni zahrneme proslé trasy, pri nichZ byla snéhova pokryvka
alespon 40 %, udava vysledek Tab. 3.1.2.

Tab. 3.1.2 Srovndni vyskytu velkych Selem (pocty pozitivnich kvadradtii) v sezéné 2015-2016 s ohledem na
snéhovou pokryvku

Vsechny 40% snéhové Oblasti (a kvadraty) s pozitivnimi
pochtizky pokryvky nalezy pti 40% snéhové pokryvky
Monitorované
kvadraty 180 170
Rys 32 (16,8 %) 23 (13,5 %) Beskydy (21), Jizerské hory (2)
VIk C2a 3 (1,6 %) 3(1,8%) Podbezdézi (2), Broumovsko (1)
Beskydy (5), Podbezdézi (1) Jizerské
Vlk C2b 12 (6,3 %) 11 (6,5 %) hory (1), Rychlebské hory (2), Jeseniky
(1)
Medvéd 1(0,5%) 1(0,6 %) Beskydy

V prvnich 4 mésicich sezény 2016/2017 bylo zmapovano 117 kvadratt, pricemz vyskyt
rysa byl potvrzen v 10 z nich, (11,7 %), vyskyt vlka (C2a) v 7 kvadratech (C2b v dalSich 6) a
vyskyt medvéda se nepodarilo prokazat.

3.1.3 Celkové vyhodnoceni vyskytu velkych Selem

Syntézou vSech dat z fotomonitoringu, monitoringu pobytovych znakd a dat zjinych zdroji
jsme sestavili distribu¢ni mapy vSech tii druhii velkych Selem. V sezéné 2015/2016 bylo
sledovano 241 kvadratt, z nichz 156 (64,7 %) bylo monitorovano pomoci pobytovych znakd i
fotopastmi. Vyskyt rysa ostrovida byl po zahrnuti dat z dalSich zdroji vérohodné (C2a) zjiStén
v celkem 37 kvadratech, z nichZ externi zdroje (hlaSené nalezy apod.) prinesly potvrzeni
vyskytu v 4 kvadratech (Jizerské hory, Krkonose, Krusné hory, Beskydy, Obr. 3.1.7). V pripadé
vlka obecného poskytly zdroje mimo vlastni monitoring (8 kvadratii) obsazenost v dalsich 18
kvadratech (Beskydy 2, Jeseniky 2, Broumovsko 4, Jizerské hory 2, LuZické hory 2, Sluknovsko
6), celkem byl tedy vyskyt doloZen v 26 kvadratech (Obr. 3.1.8). Medvéd hnédy byl vérohodné
potvrzen v celkem 8 kvadratech, z nichZ nalezy z externich zdroji zajistily 3 obsazené kvadraty
(Obr. 3.1.9).
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1 Monitorované kvadraty
e Rys ostrovid (C1+C2a) 8 &3 30 44 Whn
o Rys ostrovid (C2b)

Obr. 3.1.7 Sledované tizemi (kvadrdty 5 x 5 km) a vyskyt rysa ostrovida v sezoné 7/2015-6/2016 zjistény
kombinaci riiznych metod monitoringu

1 Monitorované kvadraty
e VIk obecny (C1+C2a) 0 25 50 75 100km

4 - . )
o Vlk obecny (C2b)

Obr. 3.1.8 Sledované tizemfi (kvadrdty 5 x 5 km) a vyskyt vlika obecného v sezéné 7/2015-6,/2016 zjistény
kombinacti riiznych metod monitoringu
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Obr. 3.1.9 Sledované tzemi (kvadrdty 5 x 5 km) a vyskyt medvéda hnédého v sezéné 7/2015-6/2016
zjistény kombinaci riiznych metod monitoringu

3.2 Pocetnost a populacni hustota rysa ostrovida

Béhem 80 dnii deterministického fotomonitoringu bylo v zimé 2015-2016 zaznamenano 78
unikatnich navstév rysa na 28 lokalitach (36,3 % ze sledovanych). Dle jedine¢né skvrnitosti
snimkd jsme urcili 10 riznych samostatnych dospélych jedincii; tohoto poctu jsme dosahli v
11. periodé (po 55 dnech) a dalsim vzorkovanim jiZ se pocet jedincii nezvySoval (Obr. 3.2.1).
Neprostorova analyza v programu CAPTURE za pouZiti modelu Mo urcila pocet jedincli rovnéz
na 10+0,1 (pravdépodobnost zachyceni P-hat=0,356). V Moravskoslezskych Beskydech jsme
identifikovali pét ryst (Licous, Jifi, DraZa, Zofka, Kamila), z nichZ Jii a Kamila jsou stejné staf{
sourozenci (t. ¢. subdaulti), jejichZ matka je Draza. V Javornikach bylo identifikovano rovnéz 5
rysi (Kral, Olda, Llubo, Hefmina, Hortenzia), kde z fotopasti vime, Ze Hortenzia je dcera
Herminy. Podrobné rodokmeny zjiSténé kombinaci fotomonitoringu, genetiky a stopovani jsou
v Obr. 3.3.5a3.3.6.

Analyza v programu SPACECAP ukazala, Ze odhadovana popula¢ni hustota se ustalila ve
vzdalenosti 11 kilometrt od hranice polygonu, ohranicujicim vnéjsi body fotopasti na hodnoté
0,45 (0,39-0,54) jedincii na 100 km?, coZ znamen3, Ze v zajmovém Uzemi se vyskytuje zhruba
1 samostatny rys na 200 km?2.
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Obr. 3.2.1 Priibéh deterministického fotomonitoringu v Beskydech v zimé 2015/2016 béhem 16 period (80
dnii). 0d 11. periody se pocet identifikovanych jedincti ddle nezvysoval.

3.3 Genetika velkych Selem

3.3.1 Rys ostrovid

Pocet analyzovanych vzorkii, ispésnost izolace

Celkem bylo zanalyzovano 108 neinvazivné odebranych vzorkd rysa ostrovida ziskanych
v letech 2013-2016 ve sledovanych oblastech (Moravskoslezské Beskydy, Javorniky, Jeseniky,
Bilé Karpaty a Jizerské hory (Tab. 3.3.1, Obr. 3.3.1). Zjisténi kompletniho individualniho
genotypu a identifikace jedince byly moZzné u 58 vzorkl. Priimérna Gspésnost analyzy vSech
vzorku byla tedy 53,7 %. V pripadé vzorki chlupii byla analyza aspésna u 10 vzorki ze 47 (21,3
%), u vzorku trusu to bylo jiz 45 vzorkil z 58 (77,6 %) a v pripadé dvou tkanovych vzork
z uhynulych jedincl byla uspéSnost 100 %. Identifikovat se podarilo 18 jedinci rysa, z ¢ehoz
bylo zjisténo 8 samctli a 10 samic. Testovanim datasetu v programu Micro-Checker nebyla
zjisténa pritomnost genotypizacnich chyb na Zadném z 15 mikrosatelitovych lokusii. Schopnost
celého panelu mikrosatelitli rozlisit blizce pribuzné jedince byla dostate¢né vysoka - Plsip =
2,532 x 104, pricemz byla dostatecné vysoka jiz pti pouZiti sedmi nejvariabilnéjsich lokusf.

Tab. 3.3.1 Pocty analyzovanych a tispésné genotypizovanych vzorkii z jednotlivych oblasti

Vzorky Javorniky Beskydy Jizerské hory Bilé Karpaty Jeseniky
Uspésna genotypizace 38 18 2 0 0
Nelspésna genotypizace 32 16 0 1 1
Celkem vzorku 69 34 2 1 1

-25-



o Uspééna genotypizace
* Neuspésna genotypizace

Obr. 3.3.1 Studované tizemi s vyznacenymi misty ndlezii vzorkii a tispésnosti genotypizace

Geneticka variabilita a struktura

Ctrnact z patnacti vybranych mikrosatelitovych lokusii bylo polymorfnich. Lokus FCA232 byl
ve sledovaném vzorku monomorfni. Analyzy genetické variability a popula¢ni struktury byly
tedy zaloZeny na 14 informativnich mikrosatelitovych lokusech u 16 jedinct (u dvou jedinct
byl chybéjici genotyp na jednom lokusu). Jedinec z Jizerskych hor byl vynechan z analyzy
genetické variability, protoZe pravdépodobné nepochazi z karpatské populace, viz Obr. 3.3.2a.
Pocet alel se pohyboval mezi dvéma a Sesti alelami na lokus (primér 3,71). Prlimérna
pozorovana heterozygotnost (Ho) byla 0,5362 a priimérna ocekavana heterozygotnost (He)
byla 0,5073. Celkova p-hodnota pro Hardy-Weinbergliv test byla na hranici statistické
signifikance (P = 0,0446), coZ je zptisobeno mirnym nadbytkem heterozygotii na dvou lokusech
(FCA031 a FCA149). Po aplikaci korekce pro mnohocetné testovani vsak odchylky signifikantni
nebyly a populace je tedy v Hardy-Weinbergové rovnovaze. Pritomnost nulovych alel na
studovanych lokusech potvrzena nebyla. Primérna hodnota koeficientu inbreedingu Fis =
0,012 (-0,133-0,092) nenti signifikantné odliSna od nuly, populace se tedy nezda byt ovlivnéna
recentnim inbreedingem. V programu Coancestry byla tfemi rlznymi pristupy zjisténa
signifikantné vysoka hodnota individualniho koeficientu inbreedingu (F = 0,37-0,59) u jedince
R004 (Obr. 3.3.6, kapitola Pribuznost jedincii), primérna hodnota pro vSechny jedince vsak
byla nizka (F = 0,077, rozptyl = 0,01873).
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Obr. 3.3.2 Faktoridlni korespondencni analyza (FCA) vypocitand v programu Genetix. KaZdy bod v grafu
predstavuje jednoho jedince, odliSné symboly indikuji geograficky piivod jednotlivych jedincti.
(a) Jedinec z Jizerskych hor je geneticky odlisny a pravdépodobné nepochdzi ze zdpadokarpatské populace.
(b) I v beskydsko-javornické populaci Ize pozorovat urcitou strukturu, kde v levé &dsti grafu prevazuji
jedinci z Moravskoslezskych Beskyd a v pravé jedinci z Javornikii. Jedinec v levém hornim rohu oznaceny
Sipkou je pravdépodobné rys Lubo z Kysuckych Beskyd na Slovensku, ktery se pohybuje aZ do oblasti
Javorniki, jak dokazuji zdbery z fotopasti.

Pro zdkladni nahled na populacni strukturu byla vyuZzita faktoridlni korespondencni
analyza (FCA) v programu Genetix. Vysledek FCA analyzy je zobrazen ve dvourozmérném grafu,
kde jsou jedinci rozmisténi ve 2D prostoru na zakladé alelickych frekvenci a podobnosti
skladby alel. Jedinec z Jizerskych hor byl od vSech ostatnich vzorkd oddélen, zda se, Ze je
geneticky odliSny od jedincii z Moravskoslezskych Beskyd a Javornikt (Obr. 3.3.2a). Aby byla
1épe viditelna struktura beskydsko-javornické populace, byl z nasledujici analyzy tento jedinec
vyrazen (Obr. 3.3.2b). Dale byl pro zjisténi strukturovanosti vyuZit program Structure, kde byla
analyza provedena pro hypoteticky pocet populacnich klastrii od K = 2 az po K = 5 a odhalila
nejvyssi hodnotu vérohodnosti (delta K = 71,95) (Evanno et al. 2005) pro model K = 2. Osm
z jedendcti jedinci z Javorniki bylo s vysokou pravdépodobnosti prifazeno do jednoho klastru
odliseného od zbyvajicich jedinct (Obr. 3.3.3).
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Obr. 3.3.3 Vystup z klastrovaci analyzy v programu Structure pro K =2 a K = 3 (kaZdy jedinec je vyznacen
jednim sloupeckem, proporce barvy v daném sloupecku ukazuje proporci genotypu jedince prirazeného
k danému klastru). Osm jedincti z Javornikii bylo nahore zelené a dole modre odliseno (sloupecek 3, 4, 10,
13,14,15,17,18).

Pocet jedinci vzajmovém uzemi, pripadné pokus o odhad pocetnosti v zimach
2014/2015a2015/2016.

Celkem bylo identifikovano 18 jedincti rysa (8 samcti a 10 samic) ve sledovanych tizemich
a danych sezénach (sezona = obdobi od 1. 7. do 30. 6., Tab. 3.3.2 a 3.3.3). V Jizerskych horach
byl zjiStén pouze jeden jedinec, samec R016, a to vsezéné 2015/2016. Pocty jedincl pro
jednotlivé sezony jsou uvedeny v tabulce 2. Dale je zde uveden odhad populacni velikosti (N)
pro kazdou sezénu vypocitany pomoci metody Capwire. Pro sezénu s nejvice daty (2014/2015)
bylo odhadnuto N = 9 jedinct v 95% konfiden¢nim intervalu o Sifce 8-12 jedincd. Vice nez
vjedné sezéné bylo zachyceno pét jedinci zcelkovych osmnacti. Pritomnost jedinct
v jednotlivych sezonach a lokalitach je vyznacena v Tab. 3.3.3.

Piresuny v ramci Moravskoslezskych Beskyd a Javornika

Ze vsech 18 identifikovanych jedinct (Obr. 3.3.4) bylo vice nez jednou zachyceno 11 ryst.
Mezi jedince zachycené v nejvice pripadech patii samec Kral (R013), jehoZ prostorova aktivita
byla analyzovana s vyuzitim 17 vzorki a samec Olda (R014) se samici Drazou (R011) byli
zachyceni v sedmi pripadech. Nebyly zaznamenany Zadné piesuny jedincti mezi horskymi celky
(Javorniky, Moravskoslezské Beskydy, Hostynsko-vsetinska hornatina, Vizovicka vrchovina).
Avsak mozny pokus o prechod mezi Javorniky a Vizovickou vrchovinou neprezilo koté R004,
které uhynulo po srdzce s automobilem na silnici /57 nedaleko Lidecka (Obr. 3.3.4). DalSim
ptfipadem je moZny pokus o prechod mezi Moravskoslezskymi Beskydami a Petrkovickou
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(Obr. 3.3.4). Jeho télo vsak nebylo nalezeno, na misté zlistalo pouze nékolik chlupfi.

Nejvétsi vzdalenost mezi dvéma vzorky jednoho jedince byla zméfena u samce Krale
(R013), Licouse (R012), Oldy (R014) a samice Hortenzie (R017) - 13,6 km, 13,5 km, 10,9 km a
10,4 km.

Tab. 3.3.2 Pocet jedincii v dané sezoné a lokalité, v zdvorce je uveden pocet samcti (M) a pocet samic (F).
V poslednim rddku je uveden odhad velikosti beskydsko-javornické populace metodou Capwire s 95 %
konfidencnimi intervaly.

Pocet jedinci Sezona

2013/2014 2014/2015 2015/2016
Jizerské hory 0 0 1 (1M)
Javorniky 503M,2F) 6(3M,3F) 503M,2F)
Moravskoslezské Beskydy 3(3F) 3(1M,2F) 2(2M)
Celkem beskydsko-javornicka populace 8(3M,5F) 9(4M,5F) 7(5M,2F)
Odhad velikosti populace N (95 % CI) 10 (8-16) 9 (8-12) 8 (7-10)

Tab. 3.3.3 Pritomnost jedince v dané sezéné a lokalité je vyznacena ki'izkem. Cislo pred kiizkem indikuje
pocet ndlezii vzorkii z daného jedince v dané sezéné. Tucné jsou zvyraznéni jedinci, kteri byli zachyceni ve
vice neZ jedné sezoné. RO01-R018 = ID jedince, M = samec, F = samice.

Jedinec Javorniky

13/14 14/15 15/16

R001, M X

R002, F X

R003, M X

R004, F X

R0OO5, F X

R006, M X
R007, F 2x

RO08, M  x

R0O09, F 2xX

RO10,F 2x

RO11,F 4x 3x
RO012, M X 2X
RO13,M 2x 11x 4x

R014,M 2x 2x 3x

Moravskoslezské Beskydy
13/14 14/15 15/16

Jizerské hory

Sezéna 13/14 14/15 15/16

RO15, F 3x

R0O16, M 2x
RO17,F 2x 2x

R0O18, F X
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Obr. 3.3.4 Studované tizemi se specificky vyznacenymi vSemi identifikovanymi jedinci. Kazdy jedinec je
oznacen unikdtni barvou a C&islem, viz legenda. Hvézdickami je vyznalen vzorek z mista srdzky rysa
s motorovym vozidlem.

Pribuznost jedinci, genealogicka struktura populace

V programu ML-Relate bylo zjiSténo celkem 29 vztahti prvniho stupné (vztah potomek-rodic,
sourozenci) a osm vztaht druhého stupné (nevlastni sourozenci, stryc-netef). Sest vztaht
prvniho stupné a jeden vztah druhého stupné byl pozorovan u jedinct z Moravskoslezskych
Beskyd a 23 vztahii prvniho stupné a dva vztahy druhého stupné byly pozorovany u jedinci
z Javornikd. Mezi jedinci z Beskyd a Javornikli navzajem bylo pozorovano Sest vztaht druhého
stupné, ale Zadny vztah prvniho stupné. U jedince z Jizerskych hor nebyl zjistén Zadny vztah
prvniho ani druhého stupné s Zddnym z ryst z Javornikii nebo Beskyd (Tab. 3.3.4).

Pomoci programu Cervus byl odhalen alesporii jeden rodi¢ pro 10 potomka (Tab. 3.3.5).
Vybér moznych potomkii probihal na zakladé informaci o ndlezu vzorku (napt. uhynulé mladé),
z monitoringu pobytovych znakl (vzorek pochazel ze stopovani matky s mladétem, pricemz
genotyp matky byl jiz zndm) a dat ziskanych pomoci fotomonitoringu. Na zakladé vystupt
z programu ML-Relate a Cervus ve spojeni s informacemi z monitoringu pobytovych znakt a
fotomonitoringu bylo mozné sestavit dva rodokmeny - obr. 3.3.5 pro Beskydy a obr. 3.3.6 pro
Javorniky.
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Tab. 3.3.4 Maximdlni pravdépodobnostni odhady pribuzenskych vztahii zjisténé v ML-Relate. 1 = vztah
prvniho stupné, 2 = vztah druhého stupné, N = Zddny vztah. Jedinci oznaceni pismenem ]| pochdzeji
z Javorniki, jedinci oznaceni pismenem B z Moravskoslezskych Beskyd, jedinec z Jizerskych hor je oznaceny
pismenem Z. V rdmecku jsou vyznaceny odhady vztahii mezi jedinci z Beskyd a Javornikii navzdjem.

ROO1) |ROO3J ROO4) ROOY) ROOB] RO10J RO13J |RO14] RO15J RO17] RO1B] ROOZB|RO0OSB ROOGE RODDE RO11B RO12ZB|RO16Z
ROOLJ
ROO3J
ROO4)
ROO7]
ROOBJ
RO10J
RO13J
RO14J
RO15J
RO17J
RO18J
RODZB
ROD5B
ROOGB
ROOSB
RO11B
RO12B
RO16Z

2R 2 222822 22222222)
2|2 2 2 2 2 2B kB PR RN Z R Z
2|2 2 2222|222 REZZ0
22 2 2 2 2 2|22 2222+
2|20 2 22 2222222

22 m 2 Z2 2 Z2|2Z2 = = M=
ZlZ2 2 &2 2 2 E|F B = o=
Z(Z2 2 &£ 2 M | B =
22 2 2 2 2 2| = 0
22 2 2 2 2 =
ZlZ2 2 &2 2 2 Z|!
£ B 2 = = Z 0
=2 B B Z Mo
Zr 22

=

Tab. 3.3.5 Vystup z analyzy rodicovstvi v programu Cervus. Rodic¢ nalezeny s pravdépodobnosti vétsi nez
80 % je oznacen krizkem (+), rodi¢ nalezeny s pravdépodobnosti vétsi nez 90 % je oznacen hvézdickou (*).
Rodi¢ neoznaceny Zddnym symbolem byl nalezen jako nejpravdépodobnéjsi kandiddt, ale vztah neni
signifikantni (bud’ jedinec opravdu neni rodicem, nebo rodicem miiZe byt, ale napriklad kviili sdileni velmi

béznych alel na vétsiné lokusti se vztah jevi jako nepravdépodobny).

Potomek Matka LOD skore Otec LOD skore
Beskydy
ROO2F ROO9F (Lenka) 2,397 +  RO12M (Licous) 4,635 *
ROOSF RO11F (Draza) 2,721 +  RO12M (Licous) 2,304
RO0O6M ROO9F (Lenka) -1,189 R012M (Licous) 6,894 *
Javorniky
RO03M ROO7F (Jarka) 1,159 R014M (Olda) 2,933 +
RO04F RO10F (Anezka) 4,693 *  RO13M (Kral) 3,930 *
ROO7F (Jarka) R0O08M (Ben) 3,778 *
RO10F (Anezka) RO15F (Hefmina) 2,701 + RO13M (Kral) 1,180
R014M (Olda) R013M (Kral) 1,826
RO15F (Hefmina) R0O13M (Kral) 4,976
RO17F (Hortenzie) RO15F (Hefmina) 2,293 R0O13M (Kral) 1,859
RO18F RO15F (Hermina) 2,201 + RO14M(Olda) 4,176

R0O13M (Kral) 3,132
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RO RO12 ROC9
DraZa Licous Lenka
RO05 ROOG “Rrooz
rok narozeni: 2014 srazeny autem 52016 rok narozeni 2013
rachycena 3/2015 mrtvy? zachycena 2014

Obr. 3.3.5 Rodokmen rysti v Moravskoslezskych Beskydech. Aby bylo zi'ejmé, Ze rysice DraZa, Lenka a rys
Licous jsou si navzdjem nepribuzni (tab. 3.3.4), jsou zde vyznaceni i jejich rodice, které jsme vSak v projektu
nezachytili.

O O

RO0S RO13 (Karina)
Benedikt Kral
ROO7 RO14 RO15 R0O13
Jarka Olda Hefmina Kral

rok narozeni: 2011

O O O

RO0O3 RO18 RO10 RO13 ROAT
rok narozeni: 2014 rok narozeni; 2013 Aneika Kral Hortenzia
uhynulo 1062014 rok narozeni: 2013 rok narozeni: 2014
. ROO4
Rys Kral rok narozeni: 2015

srazka s autem 10/2015

Obr. 3.3.6 Rodokmen rysti v Javornikdch. Lze si povsimnout rysa Krdle, ktery se nékolikrdt pdril se svymi
potomky, jak naznacuje i analyza v Cervusu (tab. 3.3.5).
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3.3.2 VIk obecny

Celkové bylo zpracovano 793 vzorkli ze stfedni Evropy. Uspé$nost amplifikace
mitochondridlniho markeru byla 75% a tuspésnost amplifikace mikrosatelit 43%. Analyzy
stérli ze zbytki koristi neprinesly uspokojivé vysledky. Ve vétSiné pripadi se jednalo o do
znacné miry zkonzumované kadavery.

Na naSe uzemi v soucasnosti zasahuji svym dynamickym okrajem dvé populace vlka
obecného, stiedoevropska nizinnd populace (odvozena z Baltské populace) a Karpatska
populace. Obé tyto linie jsou bezprostifedné pribuzné ostatnim evropskym populacim,
s vyjimkou populace z Apeninského poloostrova (Obr. 3.3.7), pti podrobnéjsi analyze je vSak
ziejmé, Ze predstavuji samostatné jednotky (Obr. 3.3.8). Parametry populacni variability
nevybocuji z hodnot typickych pro dal$i evropské populace (stfedoevropska niZinna a
karpatska populace Ho=0.678 a 0.691, Hd=0.67 a 0.63). Mikrosatelitova data u stredoevropské
niZinné populace vykazuji ponékud niz$i variabilitu, coZ naznacuje patrné vliv efektu hrdla
lahve pri rychlé kolonizaci nového Gzemi - mezi zakladateli nové populace byl relativné maly
pocet jedinci.

Vzhledem k velmi vzacnému vyskytu reprodukce tohoto druhu na nasem izemi se ¢ast
studie zamérila zejména na identifikaci zdrojovych populaci jedinci dispergujicich na nase
Uzemi, piricemz byla vyuzita preshrani¢ni spoluprace a vzorky pro porovnani ze sousednich
zemi (Obr. 3.3.9).

Principal Coordinates (PCoA)

Coord. 2

O
O O
@&% M DOG
@

WBALT
P a \U(j‘ O Q
p(/) ; @® WCARP
éﬁ O WBALK
kB . t;‘ ©® WDIN
® % ® ® WIBP
C). WITA
Coord. 1

Obr. 3.3.7 Klastrovd analyza spoctend na zdkladé mikrosatelitovych dat ukazujici vzdjemné vztahy
evropskych populaci vika a psa (Montana et al. in press). DOG (psi), WBALT (baltskd populace, ze které je
odvozend stiredoevropskd niZinnd populace), WCARP (zdpadokarpatskd populace), WBALK (balkdnskd
populace), WDIN (dindrskd populace), WIBP (iberskd populace), WITA (italskd populace).
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Obr. 3.3.8 Analyza v programu Structure ukazujici vztahy a unikdtni status jednotlivych evropskych
populaci vika (Montana et al. in press.). Karpatskd populace je oznacena modre a baltskd (kterd dala
vzniknout stiredoevropské nizinné populaci) Sedé.
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Obr. 3.3.9 PCoA analyza vypoltend na zdkladé mikrosatelitovych dat, zobrazujici vztahy zkoumanych
populaci a pfislusnost jedincii z Ceské Republiky ke stfedoevropskym populacim

Stiredoevropska nizinna populace

Vyskyt prislusniki stiredoevropské nizinné populace byl geneticky ovéren v oblasti Podbezdézi,
na Broumovsku a v okoli Rumburka. V Podbezdézi byli geneticky identifikovani 4 riizni jedinci.
Zjistény mitochondrialni haplotyp w1 je u stiedoevropské nizinné populace velmi bézny (a
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naprosto pirevaZzuje u némecké populace). Mikrosatelity naznacuji plivod zakladajici samice
kokorinské smecky v Sasku (pobliz Daubanu). Tti jedinci byli potvrzeni v roce 2014, analyzy
uhynulého jedince nalezeného vroce 2015 u Brenné vykazuji s témito zviraty pribuzenské
vztahy s 50% sdilené genetické informace (tedy vztah potomek - rodi¢ nebo vztah mezi
sourozenci).

Na Broumovsku byli pomoci mikrosatelitii potvrzeni 3 vlci ze srpna 2016 na raznych
mistech lesniho komplexu na hranici s Polskem pobliZ Zdoniova. Vysktytuje se u nich haplotyp
w1 a i podle mikrosateliti patii k stfedoevropské niZinné populaci. Byly mezi nimi zjisténé
ptibuzenské vztahy prvniho stupné (rodi¢ - potomek nebo sourozenci, mezi jedinci Br01 a
Br02 neni Zadny nesoulad (mismatch) v genetickém markeru (LOD skére 3.6596), jedinec Br03
ma jeden nesoulad k jedincim Br01 a Br02). Pfedbézné analyzy provedené ve spolupraci
s Varsavskou univerzitou ukazaly, Ze tito vici jsou blizce pribuzni se smeckami z oblasti , Bory
Dolnoslaskie®, lesniho komplexu pfi hranicich s Némeckem, asi 100 km severozapadné od
Broumovska.

Z oblasti pobliZ Rumburka byl v roce 2016 analyzovan vzorek jedince, ktery vykazoval
podle zbarveni znamky hybridizace mezi vlkem a psem. Geneticka analyza mitochondrialni
DNA ukdazala pritomnost haplotypu w1 a analyza mikrosatelitli (18 + 13 lokust) potvrdila, Ze
zvire je pravdépodobné F1 hybrid mezi prislusnikem stfedoevropské vi¢i populace a psem
(Obr. 3.3.10). Tato hypotéza byla dale potvrzena pomoci genomického pristupu (analyza SNP
markerii). Analyza mikrosateliti naznacuje, Ze matka tohoto kiiZzence pochazi ze Saska (ze
smecky od Daubanu). V roce 2015 byl vyskyt této samice nékolikrat zaznamenan pobliz

Cunewalde pobliZ ¢esko-némeckych hranic.

Obr. 3.3.10 KriZenec vlka a psa, vyfotografovany v okoli Rumburku. Jednd se pravdépodobné o sourozence
zvitete, jehoZ tkdn byla analyzovdna (Foto: R. Neckdr)

Karpatska populace

Karpatska populace zasahuje na naSe uzemi jen na vychodé v oblasti Beskyd. Pritomnost vlika
byla geneticky potvrzena u pobytovych stop (trusu) z listopadu 2006 ze Vsetinskych vrchq,
2014 z okoli Smrku a u mladé vicice srazené autem 8. cervence 2012 na silnici u Krhové u

vvvvv

Beskyd od roku 1914, kdy je datovan posledni doloZeny zastiel u Bukovce (HoSek 1976). Ve
dvou pripadech byl zjistén haplotyp w6, ktery naleZzi do jiné vétve nez haplotypy bézné u
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stiredoevropské nizinné populace a je bézny u vlkli v zdpadnich Karpatech na Slovensku i
v Polsku. Mezi jedinci nebyly zjiStény pribuzenské vazby. Vétsi variabilita mikrosatelitovych
markeri miZe souviset s jinou demografickou historif této populace bez recentni expanze. Roli
vSak mize hratiabsence trvalého vyskytu a stabilnich smecek v oblasti, ktera predstavuje okraj
arealu a vlci se zde v posledni dekddé i béhem obdobi studie objevovali jen nepravidelné (Kutal
et al. 2016, tato studie, kap. 3.1.3).

3.4 Vyskyt kocky divoké

Bylo zmonitorovano 24 evropsky vyznamnych lokalit pomoci 52 stanic. Celkové fotopasti
monitorovaly 8940 dni. Vrdmci monitoringu EVL se zamérenim na kocku divokou se
nepodafrilo vyskyt tohoto druhu prokazat na Zddné z vybranych EVL.

V ramci projektu jako celku se podarilo prokazat (fotograficky) ojedinély vyskyt koCky
divoké v EVL Beskydy, a sice 30. 3. 2015, ve ¢tverci 6775. Toto pozorovani zapada k souboru
ostatnich recentnich pozorovani a spolu s nimi naznacuje disperzni povahu vyskytu kocek
divokych v celé této oblasti jak na ¢eské tak slovenské strané hranice.

Trvaly vyskyt kocky divoké se podatilo opakované prokazat pouze v tésné blizkosti EVL
Bilé Karpaty, a sice na Vrsatecku v CHKO Biele Karpaty. Jevi se pravdépodobné, Ze zde Zije vice
jedinct kocek divokych. Byly porizeny také fotografie mlad’at s podezirenim na hybridizaci mezi
kockou divokou a domaci. Tato pozorovani byla ucinéna sice mimo ramec projektu, ale jsou
velmi cennd, nebot’ se jedna o prvni diikazy trvalého vyskytu kocek divokych za fekou Vah,
ktera byva uvadéna, jako hranice trvalého vyskytu koclek divokych na Slovensku. Tato
skute¢nost ma samozi‘ejmé velky vliv i na vyskyt kocek divokych v CR.

Fotomonitoring EVL za ucelem zjistit vyskyt kocky divoké na novych lokalitach sice
neprinesl vysledky, v jaké jsme doufali, nicméné ndm pomohl zjistit, Ze se v danych lokalitach
kocka divoka nevyskytuje trvale a recentni pozorovani tak s nejvétsi pravdépodobnosti prislusi
rozptylujicim se jedinclim ¢i prvnim pokusiim o rekolonizaci vhodnych dzemi. Pomohl nadm
tedy poznat soucasny stav vyskytu ko¢ek divokych v CR a vyznamné pomohl poznat i nejblizsi
populac¢ni zdroje pro $ifeni na tzemi CR. Cenna pak byla i moZnost posoudit vhodnost
vybranych Gzemi pro vyskyt zdjmového druhu pifimo v terénu.

3.5. Habitatova analyza vyskytu Selem & predik¢ni model Sireni

V ramci aktivity byly testovany rozdilné pristupy k hodnoceni habitatovych preferenci a
modelovani potencialniho vyskytu, nakonec byl vyuZit Siroce vyuZivany pristup ,Maximum
Entropy“, pro ktery byl vyvinut specializovany nastroj MAXENT (Phillips et al. 2006).
Uvedenym postupem byly ptipraveny habitatové mapy predstavujici miru vhodnosti habitatu
pro véechny velké $elmy CR:

3.5.1 Rys ostrovid

Vysledek habitatové analyzy vyskytu rysa ostrovida vyrazné prevysuje ostatni vystupy
robustnosti modelu vzhledem k nasobné vyssimu poctu nalezovych dat, které jsou pro tento
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druh v CR k dispozici. Zdsadnim piinosem je také dostupnost metodicky odli§né potizovanych
datasettli (ndlezova databaze, monitoring pomoci fotopasti, telemetricka data), které umoznuji
vzajemné porovnani vysledkid a predevsim verifikaci modelu. V pripadé rysa ostrovida byly
jako nejvhodnéjsi habitaty definovany lesni ekosystémy s prirozenou dievinnou skladbou,
rozmanitou strukturou porostu a nizkym stupném antropogenniho ruseni. Urbanni plochy,
intenzivné vyuZzivana zemédeélska krajina, predevsim s velkymi plidnimi bloky a minimem
rozptylené vegetace se logicky ukazuje jako zcela nevhodna. Mozaika izolovanych ostrtivki
vhodnych habitatli ovSem obklopenych matrici nevhodnych ploch (typicky orné pudy)
predstavuje zhlediska prostorovych narokii rysa ostrovida rovnéz nevhodné prostredi
k trvalému vyskytu (Obr. 3.5.1).

Rys ostrovid

mira vhodnosti habitatu
@ zcelanevhodng
nevhodny

() wyhoujici

B hodng

[

. zastavéné plochy

0 50 100 km

Obr. 3.5.1 Mira vhodnosti habitatu rysa ostrovida

3.5.2 VIk obecny

V pripadé vlka obecného je modelovani vhodného habitatu o poznani problematictéjsi, protoze
se jedna o expandujici druh, ktery kolonizuje nova Uzemi s ¢asto odliSnymi prirodnimi i
habitatovymi podminkami, neZ dosud vykazuji obsazené okrsky. Navic v pripadé habitatového
generalisty, jakym vlk obecny je, je tieba pristupovat k interpretaci vysledki obzvlast opatrné.
Z porovnani s vystupem habitatové analyzy rysa ostrovida vyplyva, Ze preference vlka zahrnuji
$irsi nabidku prostriedi, presto se alespon v ramci soucasného vyskytu vyhyba urbanizovanym
Uzemim a intenzivné obhospodarovanym zemédélskym oblastem. Jedna se o typicky ekotonovy
druh, ktery vyhledava rozhrani lesa a extenzivné vyuzivaného bezlesi (louky, pastviny). Proto i
predikce jeho potencialniho budouciho vyskytu zahrnuje nejen lesnaté komplexy, ale i rozsahlé
oblasti Ceskomoravské vrchoviny, Nizkého Jeseniku ¢ podhorské polohy pohrani¢nich hor,
kterym dominuje mozaikovita lesné-polni, resp. lesné-lu¢ni krajina (Obr. 3.5.2).
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Vik obecny
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Obr. 3.5.2 Mira vhodnosti habitatu vlka obecného

3.5.3 Medvéd hnédy

Podobné i v pripadé habitatového modelu medvéda hnédého je tieba upozornit na limity
interpretace. Nalezova data medvéda hnédého se vyskytuji témér vylucné v oblasti
Moravskoslezskych Beskyd, Javornikili a na nékolik malo dal$ich lokalitdch Zapadnich Karpat.
Celkové nizky a prostorové nevyvazeny pocet nalezovych dat neumoznuje hlubsi analyzu
vystupti modelu, ktery vsouladu se znamymi skutecnostmi ukazuje typické preferované

habitaty - predevsim smiSené ¢i listnaté lesni komplexy s prirozenou dievinnou skladbou,
s minimalnim rusivym vlivem ¢lovéka.

Medvéd hnédy

mira vhodnosti habitatu
. zcela nevhodny

- nevhodny
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- zastavéné plochy

k] 50 100 km

Obr. 3.5.3 Mira vhodnosti habitatu medvéda hnédého
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3.5.4 Kocka divoka

Nalezova databaze kocCky divoké, jako skryté Zijictho druhu, neposkytuje potrebné datové
moznosti pro zpracovani habitatového modelu s vyuzitim tradi¢nich statistickych postupi. Az
na ojedinélé zaznamy porizené zejména v ramci tohoto projektu lze vyuZit jen historicka data,
ktera reflektuji jiz zanikly charakter krajiny. Proto bylo vyuZito expertniho pristupu, ktery
kombinoval nékolik zakladnich datovych podkladd, preskalovanych dle vyznamu vlivu na
potencialni vyskyt tohoto druhu. Vysledkem je mapa na obr. 3.5.4, kterd ukazuje oblasti
s nejvhodnéjsimi habitaty kocky divoké - listnaté a smiSené lesy nizin, pahorkatin az vrchovin,
sut'ové lesy s pestrou vnitini strukturou, typicky v zaklesnutych ri¢nich udolich.

Kocka divoka

mira vhodnosti habitatu
. zcela nevhodny

ﬁ nevhodny
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. zastavéné plochy

a 50 100 km

Obr. 3.5.4 Mira vhodnosti habitatu kocky divoké

Nad jednotlivymi vystupy habitatovych analyz byla nasledné hodnocena prostupnost
krajiny za ucelem predikce mozného Sireni zajmovych druhl. Vzhledem k nedostatku dat
nutnych pro verifikaci modelu bylo upusténo od ptipravy disperznich modelti vlka obecného,
medvéda hnédého a kocky divoké, a jako modelovy druh pro tento typ analyzy byl zvolen rys
ostrovid. Svyuzitim nastroje CIRCUITSCAPE byla modelovdana konektivita krajiny nad
povrchem rezistence, kdy je cilem propojit vSechna jadrova uzemi, resp. naslapné kameny
(Uzemi vhodného habitatu spliiujici vedle kvality i prostorové naroky zajmového druhu).
Vysledkem modelu je spojita sit, propojujici vSechny definované plosky vhodného habitatu,
ktera zaroven ukazuje nejpravdépodobné;jsi zény budouci disperze a mozného propojeni dosud
izolovanych populaci.
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Obr. 3.5.5 Konektivita krajiny pro rysa ostrovida

4. Diskuze

4.2.1 Rys ostrovid

Rys ostrovid byl v zajmovém tGzemi castéji zjiStén pouze v Beskydech. Trvaly vyskyt populace
v severnich ¢ vychodnich Cechach nebo v Jesenikach, k ¢emuZ davaly piedpoklad posledni
reSerSe (Flousek et al. 2014a, 2014b), se nepotvrdil. Navzdory intenzivnimu fotomonitoringu a
sledovani pobytovych znakil byl rys zjiStén jen ojedinéle v Jizerskych horach, Jesenikach a
ndhodnym (zdokumentovanym) pozorovanim také v KrkonoSich. V piipadé Jizerskych hor
mohlo jit o jedince, ktery se na izemi v dobé vyzkumu vyskytoval trvale, protoZe byl zjistény
opakované riaznymi metodami. V pripadé Jesenikii se jednalo pouze o jeden zachyt na fotopasti
nasledujici asi 2 mésice po nalezu stopnich drah v Nizkém Jeseniku. Ani na jednom misté se jiz
rys pozdéji neobjevil. Predpokladame, Ze se tedy jednalo o rozptylujici se zvire a nelze vyloucit,
Ze Slo o rysa, zjisténého v zari 2016 v Moravském krasu (potvrzené primé pozorovani). Dobrou
moznost rozptylu mezi Jeseniky a Moravskym krasem predpoklada i model konektivity krajiny
pro rysa ostrovida (Obr. 3.5.5).

Jedind rozmnoZujici se populace mimo JZ Cechy se tak nachazi v Beskydech, konkrétné
v Moravskoslezskych Beskydech a v Javornikdch. Pét rozmnoZujicich se samic predstavuje
vyznamny ndarlst ve srovndni se stavem mezi lety 2008-2013 (Kutal et al. 2013).
Vzhledem tomu, Ze vétSina samic byla zjiSténa pomoci fotopasti, miize se ¢aste¢né jednat o
disledek intenzivnéjsiho nasazeni fotopasti, i kdyz ty byly v klicovych oblastech vyuZzivany jiz
od zimy 2011/2012 (Kutal 2014). Distribu¢ni mapy ukazuji relativné malou obsazenost
kvadratii na severovychodni ¢asti Moravskoslezskych Beskyd a ve Vsetinskych vrsich. To
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odrazi i celkové nizkou populacni hustotu 0,4 jedincti na 100 km2. V rdmci obdobnych studii se
jedna o minimum rozsahu popula¢nich hustot 0,4-2,9 popsanych ve Svycarku nebo v Némecku
(Weingarth et al. 2012; Zimmermann et al. 2012; Zimmermann et al. 2013; Pesenti &
Zimmermann 2013). Také ve srovnani s populaci v Kysuckych Beskydech a Kysucké vrchoviné
(Dul'a 2016) je popula¢ni hustota v Beskydech vyznamné nizsi.

Na zakladé zjiSténych hodnot genetické variability se zda, Ze beskydskd populace
dosahuje strednich hodnot, minimalné ve stifedoevropském prostoru (primérna pozorovana
heterozygotnost Ho = 0,536, o¢ekavana heterozygotnost He = 0,507, primérny pocet alel na
lokus Na = 3,71). Hodnoty priimérné pozorované heterozygotnosti byly vyssi neZ u populace ze
Sumavy (Ho = 0,467), srovnatelné s karpatskou populaci na Slovensku (Ho = 0,537), a niz$i nez
u populace z Ruska (Ho = 0,657) (Krojerova et al. 2014). Zde bylo vyuZito stejné sady
mikrosatelitli a vysledky jsou tak primo srovnatelné. Nepiimé porovnani je mozné napiiklad
s populaci dinarskou ve Slovinsku a Chorvatsku, kterda vznikla reintrodukci c¢tyr ryst
z karpatské populace a jeji variabilita zjiSténa na 19 mikrosatelitech je nizsi (Ho = 0,471, Na =
3,11, (Sindici¢ et al. 2013). Podobnych hodnot dosahuje napriklad populace skandinavska (He
= 0,500, Na = 3,50), ktera prosla v prvni poloviné 20. stoleti silnym bottleneckem a byla na
pokraji vymieni (Ratkiewicz et al. 2014). Vyssi variabilita byla naopak zaznamenana u ryst
v severovychodnim Polsku (Ho = 0,649, Na = 4,33), nebo v LotySsku (Ho = 0,662, Na = 5,83) a
Estonsku (Ho = 0,613, Na = 5,00) z diisledku napojeni téchto populaci na zdrojovou populaci
v Rusku (Schmidt et al. 2009).

Priamérny koeficient inbreedingu pro vSechny lokusy se nelisil od nuly, coZ naznacuje, Ze
na celopopulacni urovni se efekt inbreedingu neprojevuje, i kdyz zde k pribuzenskému kriZeni
s vysokou pravdépodobnosti dochazi, jak je patrné zanalyz pribuznosti a sestavenych
rodokmeni. Vysoka hodnota individualniho koeficientu inbreedingu byla pozorovana u jedince
R004. Ze jde o jedince nejvice zasazeného piibuzenskym kifZenim je patrné i z rodokmenu (obr.
3.3.6). Bylo by proto vhodné populaci dale z tohoto ohledu sledovat a detailnéji analyzovat
frekvenci pribuzenského kriZeni a jeho dopady na fitness.

Pozorovana geneticka struktura je ovlivnéna pribuzenskymi vztahy, kdy analyzou
v programu Structure bylo odlisSeno 8 z 11 jedinci z Javorniki (R003, R004, R010, R013, R014,
R0O15, R017, R018), kteri jsou si vSichni navzajem blizce piibuzni, viz rodokmen (obr. 3.3.6).
Dosud nevyreSeny je ptivod jedince z Jizerskych hor, ktery se zda byt od ostatnich ryst
geneticky velmi odliSny, jak naznacila FCA analyza. Predbézné vysledky porovnani i s dal$imi
jedinci ze Sumavy a Slovenska (Turbakov4 et al., nepublikovana data) tento vysledek podporuiji.
Je moZné, Ze nejde o poddruh rysa karpatského (L. I carpathicus), ale o jiny poddruh, jehoz
vyskyt se v Ceské republice dosud neptedpokladal. Tomu nasvéd¢uje i analyza jednoho vzorku
srsti rysa nalezeného v Polsku nedaleko Jizerskych hor a Krkono$, kdy vysledky naznacily
mozny puvod rysa z litevsko-estonské populace v Pobalti (L. I. lynx). Vzorek srsti vSak byl maly
a vysledky nebyly uplné spolehlivé a vérohodné (Flousek et al. 2014b). Dalsi zdznam o vyskytu
rysa asi 200 km vzdu$nou carou na sever od Jizerskych hor pochazi ze zapadniho Polska
nedaleko mésta Gorzow Wielkopolski (Nowak et al. 2013). Jak doklada i zaznamenany presun
rysa ve Skandinavii o délce 428 km, rys je schopny piekonat znacné vzdalenosti (Samelius et
al. 2012). Ani dva vzorky ziskané v tomto projektu neposkytuji uplné spolehlivé vysledky a pro
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rozlusténi této zahady by bylo potieba ziskat dalsi Cerstvé vzorky, porovnat je s polskymi
populacemi a vyuZit téZ jiné genetické markery, napriklad mitochondrialni DNA.

Velikost populace pro Moravskoslezské Beskydy a Javorniky byla odhadnuta na 8-12
jedincli na sezoénu (tj. vétSinou zimni obdobi, kdy probihal sbér vzorki). V Javornikach byl
v kazdé sezdné zjistén vétsi pocet jedinci (5-6), neZ v Beskydech (2-3). Avsak nizky pocet rysii
v Beskydech zjisténych pomoci genetickych analyz je spiSe ddn méné tispéSnym ovzorkovanim
a genotypizaci, protoZe na zakladé vysledkil z fotomonitoringu se zde pohybuje o 2-3 jedince
vic. 1 kdyZ se beskydsko-javornicka populace jevi jako mala, nelze pozorovat ohroZeni
v disledku ztraty genetické variability. Pravdépodobné je to diky kontaktu se zdrojovou
populaci na Slovensku a v Polsku. Napriklad rys Lubo se v priibéhu fotomonitoringu pravidelné
objevoval jak v]avornikach, tak za rekou Kysuca v Kysucké vrchoviné a v Kysuckych
Beskydech. Dalo by se predpokladat, Ze i diky kontaktu se zdrojovou populaci a moznému
piisunu jedinct se rys bude $irit po obsazeni vhodnych mist v Beskydech a Javornikach i do
okolnich pohori, jako jsou Bilé Karpaty, Hostynské vrchy nebo Slezské Beskydy, avSak toto
zatim pozorovano ve vétSi mire nebylo. I v Beskydech a Javornikach jsou stale vhodné, ale
neobsazené oblasti (viz vySe). Kromé pytlactvi jsou jednou z hlavnich pricin ohroZeni srazky
s motorovymi vozidly, kdy jen v pribéhu projektu byly v Beskydech zaznamenany tii srazky
rysa s motorovym vozidlem.

4.2.2. VIK obecny

Ackoliv vyskyt vlka obecného byl pri zahrnuti vSech metod monitoringu vetné dat z externich
zdrojl zjiStén na radové podobném mnozstvi kvadratl jako v piipadé rysa ostrovida, velkou
¢ast zaznami pravdépodobné predstavuji rozptylujici se jedinci. Intenzivni fotomonitoring
prokazal vl1été 2015 rozmnoZovani jedné, vroce 2016 jiZz dvou smecek v severnich a
vychodnich Cechach, u nichZ se podafilo prokazat po srovnani sdaty zokolnich statd
genetickou pribuznost ke stredoevropské niZinné populaci v Némecku a Polsku. To je
ocekavané vzhledem k aktudlni expanzi stfedoevropské nizinné populace (Nowak & Mystajek
2016) a da se predpokladat, Ze podobny trend bude na nasem tzemi mit i v dalSich letech.

V oblasti Sluknovska existuji zdznamy o pronikani vikii ze Saska od roku 2012 (J Flousek
et al. 2014) a az do roku 2014 zde byla doloZena pritomnost rozmnoZujici se smecky,
oznacované jako Hohwald (LUPUS 2016). Pivod samice hohwaldské smecky je dobie znam:
jedna se o vnucku prvniho paru, ktery se v Némecku usadil v roce 2000 v oblasti Muskau a
dceru reprodukcéné velmi uspésné samice ze smecky Seenland, ktera za Zivot porodila
minimalné 37 vlcat (G. Kluth, in litt). Samec této hohwalské smecky pochazel pravdépodobné
z jiné oblasti, protoZe jeho genotyp je v této casti Saska velmi vzacny (G. Kluth, in litt). Existuji
neovérené informace, Ze smecka byla vletech 2014-2015 upytlaCena a v soucasnosti uzemi
obyva pouze samice, kterd je potomkem pivodni hohwaldské smecky (LUPUS 2016).
Identifikovany kriZenec byl zjiStén vychodnéji, v okoli Rumburka a jeho matka, kterd se
pohybovala v oblasti Cunewalde, ma ptivod v jiné smecce — Dauban (Jarausch et al. 2016).

Ve stredoevropské niZinné populaci se jednd o jediny geneticky doloZeny pripad
hybridizace od roku 2003, kdy byla hybridizace zjiSténa v okoli Neustadt v Sasku (Jarausch et
al. 2016), pravdépodobné v disledku Alee efektu, tedy problémem s nalezenim partnera p¥i
nizké populacni hustoté, jako je pravé okraj expandujici stfedoevropské nizinné populace.
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Pravdépodobnost podobnych ptipadi se po ustanoveni stabilni populace vyznamné sniZi.
Kromé rizika introgrese psich genli do vlI¢i populace mohou mit kfiZenci také zvySenou
tendenci napadat dobytek nebo se chovat méné plase. Evropsti odbornici sdruzeni v expertni
skupiné IUCN Large Carnivore Initiative for Europe proto doporucuji urgentni eliminaci hybrida
z volné prirody, hned, jak se podafii jejich pritomnost v populaci detekovat (Linnell et al. 2008;
Boitani et al. 2015).

Stiedoevropska populace vlka byla odvozena z baltské populace a v soucasnosti osidluje
zejména polské a vychodonémecké niZiny (Pilot et al. 2010; Czarnomska et al. 2013). Zaroven
ma tato populace nizsi genetickou diverzitu ve srovnani s populacemi se stabilni demografii,
coz muZe souviset s efekty hrdla ldhve a dal$imi demografickymi procesy na okraji arealu.

Karpatska populace, vyskytujici se v oblasti celého Karpatského oblouku, k nam zasahuje
na vychodé naseho uzemi v oblasti Beskyd. V poslednich letech nebyla v této oblasti zjiSténa
pritomnost reprodukujicich se jedincii navzdory blizkosti reprodukujicich se smecek 10-50 km
od ¢eskych hranic, coZ se nelisi od dlouhodobého monitoringu provadéného v oblasti v letech
2003-2012 (Kutal etal. 2016). Pritom bylo prokazano, Ze fluktuace na hranici souvislého arealu
je ovliviiovana lovem v jadrové oblasti karpatské populace na Slovensku. Bude tireba testovat,
nakolik se casteCné zlepSeni managementu, ke kterému od roku 2013 doSlo, promita do
popsané situace.

Geneticky byl v poslednich letech ovéren vyskyt tif rliznych jedinci. Tato zvirata jsou
genetickou variabilitou mitochondridlnich i mikrosatelitovych markerii spojena s populaci na
zapadnim Slovensku. Tato populace je do urCité miry ekologicky adaptovana na horské
prostiedi, také zde prevladaji mitochondridlni haplotypy jiné vétve ve srovnani se
stredoevropskou nizinnou populaci (Pilot et al. 2010; Czarnomska et al. 2013).

4.2.3 Medvéd hnédy

Vyskyt medvéda hnédého byl vletech 2015-2016 vazan jen na karpatskou oblast, coz
nevyboCuje zdlouhodobého trendu minimalné od roku 2003 (Bojda et al. 2014). Ve
sledovaném obdobi vSak medvéd zcela absentoval v Moravskoslezskych Beskydech a
Vsetinskych vrSich. Ackoliv se kaZdoro¢né objevuji neovéfené zpravy o rozmnoZovani,
reprodukci se zatim nepodarilo prokazat a vzhledem kznacné fluktuujicimu charakteru
vyskytu ji zatim nepiedpokladdme. V zimé 2015/2016 se vSak podatilo opakované zjistit
medvéda ve vychodni ¢asti Javornikl a predpokladame tedy jeho zimovani a relativné trvaly
vyskyt v této oblasti.

4.2.4 Kocka divoka

Navzdory intenzivnimu monitoringu se vyskyt kocky divoké podarilo potvrdit pouze na
moravsko-slovenském pomezi (Javorniky a VrSatecko v CHKO Biele Karpaty) a vramci
soubézné probihajiciho fotomonitoringu rysa v PoSumavi se v druhé poloviné roku 2016
podatilo ziskat zabéry kocky divoké také v CHKO Sumava (J. Volfova in litt.). Vysledky tak
Javornikéi a Posumavi (Pospiskova et al. 2013) a vroce 2014-2015 v oblasti Ceského lesa
(Minarikova et al. 2015; Pospiskova 2016). Existence rozmnoZujici se populace tedy neni na
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tizemi v CR v soucasnosti pravdépodobna, ale vzhledem k relativné po¢etnym populacim na
Slovensku i v Némecku nelze do budoucna trvalejsi vyskyt kocky divoké vyloucit.
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